附件7
2021年 度 校 级 贡 献 奖 申 报 项 目 公 示 内 容
单位（盖章）：生命科学学院
项目1
1. 项目名称：染色质重塑调控植物雌配子体发育的分子机理

1. 申报奖种：基础研究成果奖

1. [bookmark: _Hlk103358570]项目简介：染色质重塑是基因表达表观遗传水平上调控的主要方式之一，但在植物生殖发育中的作用还不清楚。本研究在国家自然科学面上、青年等项目支持下，针对染色质重塑复合物SWR1调控植物生殖发育的分子机理这一科学问题展开系统研究，率先揭示了SWR1通过调节染色质状态调控基因表达的分子机制，阐明了SWR1调控花序形态建成以及大孢子发生的机理，为揭秘表观遗传在植物生殖发育中的功能提供重要信息，为农作物产量提高和遗传改良奠定重要基础。本项目围绕植物雌配子体发育的遗传和表观遗传调控机理，展开系统研究，取得系列研究成果包括在Plant Cell、New Phytologist、Horticulture Research和Communications Biology等知名学术期刊发表SCI论文7篇，总引27次。其中5篇代表性论文在Nature Reviews Molecular Cell Biology等学术期刊他引25次，单篇最高他引10次。主持国家自然科学基金面上项目、青年项目等国家基金3项，省级项目1项，校院级项目2项。
1. 主要完成单位：生命科学学院、农学院、植物保护学院、海峡联合研究院
1. 主要完成人及其贡献：
第一完成人：蔡汉阳；对重要科学发现中的第1、2、3、4项做出了创造性贡献，是代表性论文1、2、3的第一或者共同第一作者，其他论文2的通讯作者。在该项研究中投入工作量占本人工作总量的90%以上。
[bookmark: _Hlk105172469]第二完成人：李占杰；对重要科学发现中的第1项做出了贡献。在该项研究中投入工作量占本人工作总量的20%以上。
第三完成人：程焱；对重要科学发现中的第3项做出了贡献，其他论文3的通讯作者。在该项研究中投入工作量占本人工作总量的20%以上。
第四完成人：王路路；对重要科学发现中的第4项做出了贡献。在该项研究中投入工作量占本人工作总量的20%以上。

1. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
[bookmark: _Hlk105168618][bookmark: _Hlk105169360]代表性论文1： Cai Hanyang, Liu Liping, Zhang Man, Chai Mengnan, Huang Youmei, Chen Fangqian, Yan Maokai, Su Zhenxia, Ian Henderson, Ravishankar Palanivelu, Chen Xuemei, and Qin Yuan (*). (2021). Spatiotemporal control of miR398 biogenesis, via chromatin remodeling and kinase signaling, ensures proper ovule development. The Plant cell, 33(5), 1530–1553. (IF=11.3, 中科院大类一区)

[bookmark: _Hlk105168659]代表性论文2： Cai Hanyang, Chai Mengnan, Chen Fangqian, Huang Youmei, Zhang Man, He Qing, Liu Liping, Yan Maokai, and Qin Yuan (*). (2021). HBI1 acts downstream of ERECTA and SWR1 in regulating inflorescence architecture through the activation of the brassinosteroid and auxin signaling pathways. New phytologist, 229(1), 414–428. (IF=10.2, 中科院大类一区)

[bookmark: _Hlk105168946][bookmark: _Hlk105168982][bookmark: _Hlk105168881]代表性论文3：Cai Hanyang (#), Huang Youmei (#), Chen Fangqian (#), Liu Liping (#), Chai Mengnan, Zhang Man, Yan Maokai, Aslam Mohammad, He Qing, and Qin Yuan (*). (2021). ERECTA signaling regulates plant immune responses via chromatin-mediated promotion of WRKY33 binding to target genes. New phytologist, 230(2), 737–756. (IF=10.2, 中科院大类一区)

[bookmark: _Hlk105169129]代表性论文4： Hou Zhimin (#), Liu Yanhui (#), Zhang Man, Zhao Lihua, Jin Xingyue, Liu Liping, Su Zhenxia, Cai Hanyang, and Qin Yuan (*). (2021). High-throughput single-cell transcriptomics reveals the female germline differentiation trajectory in Arabidopsis thaliana. Communications biology, 4(1), 1149. (IF=6.3, 中科院小类一区)

代表性论文5：Zhao Lihua (#), Liu Liping (#), Liu Yanhui (#), Dou Xianying, Cai Hanyang, Mohammad Aslam, Hou Zhimin, Jin Xingyue, Li Yi, Wang Lulu, Zhao Heming, Wang Xiaomei, Adrien Sicard, and Qin Yuan (*). (2021). Characterization of germline development and identification of genes associated with germline specification in pineapple. Horticulture research, 8(1), 239. (IF=6.8, 中科院大类一区)

[bookmark: _Hlk105169242][bookmark: _Hlk105169281]其他论文1：Liu Liping (#), Chai Mengnan (#), Huang Youmei (#), Qi Jingang, Zhu Wenhui, Xi Xinpeng, Chen Fangqian, Qin Yuan and Cai Hanyang (*). (2021). SDG2 regulates Arabidopsis inflorescence architecture through SWR1-ERECTA signaling pathway. iScience 24, 103236. (IF=5.5, 中科院大类二区)

其他论文2：Cao Ling, Wang Sheng, Zhao Lihua, Qin Yuan, Wang Hong and Cheng Yan. (2021). The Inactivation of Arabidopsis UBC22 Results in Abnormal Chromosome Segregation in Female Meiosis, but Not in Male Meiosis. Plants (Basel, Switzerland), 10(11), 2418. (IF=3.9, 中科院大类三区)


项目2
1. 项目名称：基因共表达网络在生物学研究中的应用

2. 申报奖种：基础研究成果奖

3. 项目简介：随着基因组测序技术的不断发展，国际公共分子数据库中积累了越来越多的生物分子测序的原始数据。从这些大数据中挖掘出有用的信息，能为阐明生物体的生命活动规律、为基因功能的进一步研究指明方向。单个转录组数据的分析，往往存在样本量不足，统计效能低下等问题。开发简单易用的基因共表达网络分析工具，整合分析不同环境条件、不同发育时期的生物体转录组数据，并提高数据分析的统计效能，以揭示基因功能及其调控网络。本项目率先描绘了常见模式生物的基因共表达网络，从基因共表达网络中挖掘出关联重要性状的关键基因，并建立了常见模式生物的基因共表达数据库。

4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：
何华勤（重要科学发现1,3：课题设计、技术指导）
刘伟（重要科学发现2：基因共表达数据库）
陶欢（重要科学发现3：基因共表达数据库）
林丽萍（重要科学发现2：基因共表达分析）

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
代表性论文1:Construction and analysis of gene co-expression networks in Escherichia coli
代表性论文2:Functional annotation of Caenorhabditis elegans genes by analysis of gene co-expression networks
代表性论文3:Role of COL6A3 in colorectal cancer
代表性论文4:Revisiting Connectivity Map from a gene co‑expression network analysis
引文1-8














项目3
1. 项目名称：害虫抗药性形成的调控机制

2. 申报奖种：基础研究成果奖

3. 项目简介：
虫害是造成作物减产的重要原因，化学杀虫剂长期、大量和不合理使用极易导致害虫产生抗药性，造成防治效果下降甚至防治失败，抗药性已成为阻碍害虫可持续治理的最严峻问题之一。深入研究害虫抗药性形成机制，解析害虫适应化学杀虫剂的策略及调控方式，不仅可为害虫抗性治理策略的制定提供理论依据，也可为新农药的创制提供杀虫靶标，在提升杀虫药效及减少化学农药施用等方面具有重要意义。
害虫抗药性机制通常涉及多个方面，靶标抗性和代谢抗性是最主要的两种抗性类型。细胞色素P450单加氧酶（P450）、羧酸酯酶（CarE）、谷胱甘肽-S-转移酶（GST）和UDP-葡萄糖醛酸转移酶（UGT）等是参与代谢抗性的主要解毒酶系，这些解毒酶基因过量表达和酶活性上升所介导的解毒代谢增强机制一直是代谢抗性研究的重点。相对于在抗性基因鉴定和功能研究方面所取得的大量进展，目前对于抗性基因表达调控机制的认识还非常有限，这也是当前害虫抗药性难以有效控制的重要原因。
对于植食性害虫而言，其抗药性形成不仅受到化学杀虫剂的直接驱动，还与寄主植物适应性密切相关。近年来，害虫对寄主植物的代谢适应机制与害虫对化学杀虫剂产生耐（抗）药性之间的关系引起了广泛关注。大量研究证实取食植物次生物质可增强害虫对化学杀虫剂的耐受能力，这一效应来自于大量害虫解毒酶基因表达被植物次生物质所诱导。然而，对于害虫如何感知植物次生物质以及如何激活代谢解毒系统进而诱导耐（抗）药性产生的机制还很不清晰。
本成果的研究筛选到一种可诱导杂食性害虫斜纹夜蛾对不同作用机理的化学杀虫剂产生“广谱抗性”的植物次生物质—黄酮，发现黄酮可高效激活害虫体内多种解毒酶活性并诱导大量解毒酶基因表达，黄酮可作为研究植物次生物质诱导害虫耐药性形成机制的极佳模型。进一步揭示了植物次生物质主要通过引发活性氧（ROS）爆发，由活性氧激活 CncC/Maf转录因子，进而诱导大量解毒酶基因表达和增强耐（抗）药性的机制，并确认了ROS-CncC信号通路在害虫感知植物次生物质传递胁迫信号以及诱导抗性产生中发挥主导作用。研究成果阐明了植食性害虫适应寄主植物诱导耐（抗）药性产生的作用机制，为认识害虫适应性进化机制提供新视角，所鉴定到的ROS-CncC信号通路有望成为害虫防治的高效靶标。
本成果还初步阐明了核受体转录因子调控水稻害虫褐飞虱抗药性形成的分子机制，为控制害虫抗药性提供了依据。鉴定到一个负调控褐飞虱抗吡虫啉的核受体HNF4，发现该核受体还可通过作用于核糖体组装影响繁殖过程，揭示了其通过平衡“繁殖-抗逆”调控抗药性的新机制。此外，鉴定到一个正调控褐飞虱抗毒死蜱的核受体HR83，阐明了HR83通过调控多个P450、CarE及UGT基因表达促进抗性形成的分子途径。研究成果有助于深入理解抗性基因表达的调控因子以及信号转导机制，对于系统揭示害虫抗药性形成机制具有重要意义。
本成果于2021年发表4篇SCI论文，其中农林科学1区2篇，昆虫学1区1篇，环境科学与生态学TOP 2区1篇。在Web of Science核心集中被引用16次。

4. 主要完成单位：生命科学学院、农学院

5. 主要完成人及其贡献：
[1] 顾承真：为科学发现2中花椒毒素调控害虫耐药性机制的主要贡献者之一，在次生物质结构鉴定及功能研究方面做出贡献，代表作2作者之一。
[2] 宋圆圆：为科学发现1和2中解毒酶基因表达调控机制的主要贡献者之一，代表作1和2的通讯作者。
[3] 曾任森：为科学发现3和4中核受体功能研究的主要贡献者之一，代表作3和4的共同通讯作者。

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
[1] Kai Lu, Yibei Cheng, Yimin Li, Wenru Li, Rensen Zeng, Yuanyuan Song*. Phytochemical flavone confers broad-spectrum tolerance to insecticides in Spodoptera litura by activating ROS/CncC-mediated xenobiotic detoxification pathways. Journal of Agricultural and Food Chemistry. 2021, 69: 7429-7445.
[2] Kai Lu, Yimin Li, Yibei Cheng, Wenru Li, Bixue Zeng, Chengzhen Gu, Rensen Zeng, Yuanyuan Song*. Activation of the ROS/CncC and 20-hydroxyecdysone signaling pathways is associated with xanthotoxin-induced tolerance to λ-cyhalothrin in Spodoptera litura. Journal of Agricultural and Food Chemistry. 2021, 69: 13425–13435.
[3] Yibei Cheng#, Yimin Li#, Wenru Li, Yuanyuan Song, Rensen Zeng*, Kai Lu*. Inhibition of hepatocyte nuclear factor 4 confers imidacloprid resistance in Nilaparvata lugens via the activation of cytochrome P450 and UDP-glycosyltransferase genes. Chemosphere. 2021, 263: 128269.
[4] Kai Lu#, Yimin Li#, Yibei Cheng, Wenru Li, Yuanyuan Song, Rensen Zeng*, Zhongxiang Sun*. Activation of the NR2E nuclear receptor HR83 leads to metabolic detoxification-mediated chlorpyrifos resistance in Nilaparvata lugens. Pesticide Biochemistry and Physiology. 2021, 173: 104800.












项目4
1. 项目名称：红树植物秋茄对水淹和高盐胁迫的生理代谢适应及分子机制
2. 申报奖种：基础研究成果奖
3. [bookmark: OLE_LINK68][bookmark: OLE_LINK67]项目简介：红树植物秋茄（Kandelia candel (L.) Druce）是一种生长在江海口潮间带滩涂上的耐水淹型木本植物，长期经历潮汐海水淹没，进化出了一套有别于陆地植物的独特耐水淹与耐盐淹机制。本研究利用人工模拟水淹与高盐环境，通过转录组学和蛋白质组学等手段，结合生理生化和形态指标测定方法，系统解析了秋茄响应滨海水淹与高盐环境的分子生理机制与调控网络。主要研究发现：1.水淹环境下蛋白质磷酸化修饰参与秋茄叶片中酶活性以及光合作用、无氧呼吸和PPP呼吸途径的调节，以保持相对高水平的光合作用和增加无氧呼吸以及提高戊糖磷酸途径（PPP）维持能量的正常供应。2．水淹环境下秋茄中蛋白质赖氨酸乙酰化修饰参与TCA循环、无氧呼吸、有氧呼吸途径和光合作用等途径以及相关酶活性的调节作用，从而保证秋茄的正常生长。3．盐胁迫下秋茄根系可以通过增加GABA而不是通过脯氨酸来进行渗透调节。同时，秋茄根系通过增强K+的吸收来维持细胞中K+/Na+的平衡，缓解盐胁迫的伤害。4.盐胁迫下秋茄根系可通过增强糖酵解-三羧酸（EMP-TCA）循环及氧化磷酸化来维持细胞能量供应，秋茄根系可以启动次生代谢中的萜类化合物的生物合成以及细胞壁松弛的限制等调控途径来抵御盐胁迫，这在草本植物和陆生木本耐盐植物的耐盐机理研究中尚未见相关报道。
4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院
5. 主要完成人及其贡献：
① 陈伟，全面主持项目研究，提出研究思路和方法，设计研究方案，负责研究结果的分析，获得研究新发现，以通讯作者在国内外发表系列论文。
② 陈世品，在秋茄磷酸化蛋白质组研究方面与第一完成人共同讨论并提出相关的研究思路和设计方案。
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
[1] Pan D, Wang L, Chen S, Lv X, Lu S, Cheng C-L, Tan F, Chen W. Protein acetylation as a mechanism for Kandelia candel’s adaption to daily flooding. Tree Physiology, 2018, 38: 895-910.
[2] Pan D, Wang L, Tan F, Lu S, Lv X, Zaynab M, Cheng C-L, Chen S, Chen W. Phosphoproteomics unveils stable energy supply as key to flooding tolerance in Kandelia candel. Journal of Proteomics, 2018, 176: 1-12.
[bookmark: _Hlk105193235][3] Xing J, Pan D, Wang L, Tan F, Chen W. Proteomic and physiological responses in mangrove Kandelia candel roots under short-term high-salinity stress. Turkish Journal of Biology, 2019, 43: 314-325.
[4] Xing J, Pan D, Wang L, Tan F, Chen W. Transcriptomic insights into the molecular aspects of salt stress responses in Kandelia candel roots. Turkish Journal of Botany, 2020, 44: 128-144.
[5] 邢建宏, 潘德灼, 谭芳林, 陈伟. NaCl胁迫对秋茄幼苗根系抗氧化系统的影响. 热带亚热带植物学报, 2018, 26(3): 241-248.


























项目5
1. 项目名称：食用真菌线粒体遗传规律研究

2. 申报奖种：重大基础研究

3. 项目简介：本项目以四种食用真菌，包括茶树菇、肺形侧耳、银耳和香灰菌的线粒体为研究对象，通过全基因组测序和组装，线粒体基因组序列分离和再组装获得完整的线粒体基因组序列；比较种内线粒体基因组、构建同核异质体，分析线粒体对食用菌生长发育的影响，并归纳总结出食用真菌线粒体的结构特征和遗传规律。

4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：
邓优锦（40%）、明瑞光（15%）、刘新锐（15%）、谢宝贵（15%）、吴小平（15%）

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
论文1：Large inverted repeats identified by intra-specific comparison of mitochondrial genomes provide insights into the evolution of Agrocybe aegerita
论文2：Comparison of the Mitochondrial Genome Sequences of Six Annulohypoxylon stygium Isolates Suggests Short Fragment Insertions as a Potential Factor Leading to Larger Genomic Size
论文3：Intra-specific comparison of mitochondrial genomes reveals host gene fragment exchange via intron mobility inTremella fuciformis
论文4：Mitochondrial genome and diverse inheritance patterns in Pleurotus pulmonarius
论文5：核、质基因对肺形侧耳菌丝生长、营养成分及基因表达的影响
奖励1:福建省自然科学优秀学术论文二等奖




项目6
1. 项目名称：
基于合成生物学策略的天然药物的基因组挖掘
2. 申报奖种：
基础研究成果奖
3. 项目简介：
经过几十年对天然产物资源的持续开采，从陆地和海洋资源中发现新化合物变得越来越困难。传统的天然产物发现方法基于有一定生物活性的次级代谢物的提取、分离和纯化，以及纯化合物的结构解析，从而收获了大量有价值的活性化学小分子。然而，这种以生物活性为指导的策略导致重复发现先前表征报道过的代谢产物小分子，最近发现的先导化合物数量急剧减少，极大地增加了天然药物发现的时间和人力成本。因此传统的基于活性筛选的天然产物研究正遇到越来越大的瓶颈。我们迫切需要新的策略去开发结构新颖活性突出的天然小分子。随着测序技术和分子生物学技术的高速发展, 利用生物信息学等现代化工具研究天然产物的生物合成受到普遍重视。我们开始使用基因筛选方法分析微生物合成某些天然产物的遗传潜能, 即分析某生物合成关键酶的保守区域,设计兼并引物, 进而通过聚合酶链式反应扩增, 筛选阳性菌株,通过建库或者基因簇测序等方法从而找到该化合物生物合成基因簇。利用这种基因筛选的方法,人们已经成功获得许多结构新颖的天然产物等。另外合成生物学的出现与应用对天然药物的研发产生了巨大的影响。合成生物学主要是以生物技术和工程化理念为基础，综合了系统生物学、生物化学、生物物理学、生物信息学等学科，旨在设计、改造、重构或创造生物系统，进而使这些生物系统满足人类的需求。在过去的 十几年中，从青蒿素的生物合成到吗啡在酵母中的表达，从达托霉素等的生物合成途径鉴定到应用组合生物合成方法得到其类似物，合成生物学为天然产物的研究带来了一场新的革命。这样我们引入合成生物学的策略建立起来了基于合成生物学策略的基因组挖掘技术去开发新颖的天然药物。
4. 主要完成单位：
福建农林大学
5. 主要完成人及其贡献：
高江涛负责整个项目的设计及统筹， 是项目所有论文的通讯作者。 廖丽娟负责项目的化学部分， 以第一作者身份发表一篇重要论文。 楼轶负责项目的生物部分。 
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
a. 五篇代表作；b. 八篇具有代表性的引文； c. 其它五篇与项目相关的高质量论文。 






项目7
1. 项目名称：我国东南沿海稻米重金属污染特征与风险评价
2. 申报奖种：基础研究成果奖
3. 项目简介：水稻是我国第一大粮食作物，稻米重金属污染严重影响稻米生产并威胁人体健康，稻米重金属污染防控和安全生产至关重要，对稻米重金属污染风险进行评价具有重要意义。在2015-2020年，课题组共采集福建、广东、广西、浙江4个省份201个主产县（区市）水稻样品 1266 份，获得各采样点的地理与环境等信息13926条，分析稻谷了样品的镉、汞、砷、铜、铅、铬、锌、镍含量，并在2015-2020年对福建省龙岩市稻米重金属污染开展定点跟踪研究，同步分析了龙岩市稻田土壤的肥力特性与重金属含量。项目着重分析了东南沿海地区稻谷中重金属的空间分布特征与重金属污染规律，查清了稻谷的主要重金属污染物种类、含量及分布情况，指出稻米重金属污染的热点，解析稻米重金属污染的主要来源，探讨了稻米重金属污染的驱动机制，为研究东南沿海稻谷重金属污染提供重要的基础数据；剖析了典型的工矿生产区、污水灌溉区、市郊污染区、优势主产区及不同稻谷品种重金属污染差异，并通过建立稻谷重金属污染的空间分布图及典型污染区重金属污染动态变化，为预测我国稻谷主产区重金属污染发展趋势提供支持。
4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院
5. 主要完成人及其贡献：
林瑞余：项目主持
肖清铁：调查取样和分析
郑新宇：样品测试分析
律其鑫：龙岩地区取样分析
郭尤睿：东南四省取样分析
洪  涌：不同镉耐性品种筛选
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
（1）Pollution monitoring, risk assessment and target remediation of heavy metals in rice from a five-year investigation in Western Fujian region, China
（2）Risk assessment and hotspots identification of heavy metals in rice：A case study in Longyan of Fujian province, China




















项目8
1. 项目名称：CRISPR/Cas9创制水稻“持绿”种质及其衰老的分子机理研究
2. 申报奖种：基础研究成果奖
3. 项目简介：
本项目成果（1）应用CRISPR/Cas9 编辑技术通过反向遗传学筛选高产优质水稻种质资源。首次报道水稻S40 家族16 个成员都参与水稻剑叶的自然衰老或胁迫衰老（Zheng et al., 2019；Ahmed et al., 2021）, 其中5个OsS40成员在水稻剑叶衰老和籽粒产量密切相关(Habiba et al., 2021)，为水稻剑叶衰老和籽粒灌浆，产量调控的分子机理提供基础。（2）揭示水稻剑叶衰老的转录网络调控机理。从转录网络调控水平上阐明OsS40在水稻剑叶衰老和同化物转运中的作用机理(Habiba et al., 2021；Guo et al., 2021)。（3）揭示水稻剑叶衰老和抗稻瘟病的转录调控机理。从转录水平上阐明了水稻OsWRKY93转录因子调控水稻衰老和水稻抗病的机理 (Li et al., 2021; Guo et al., 2021)，以解决作物生长发育与抗病拮抗的瓶颈问题。综上所述，我们的创新点：首次鉴定了水稻OsS40家族16个成员及其作为转录因子的功能；利用CRISPR/Cas9技术创制水稻优质高产新种质；从转录网络调控水平上解析了S40在水稻剑叶衰老和同化物转运中的作用机理，解析了OsWRKY93在作物生长发育与抗病拮抗中作用的瓶颈问题。
4. 主要完成单位：生命科学学院
5. 主要完成人及其贡献：
缪颖	教授	生命科学学院	项目的设计和实施指导，以及结果分析与总结
郑祥梓	助理研究员	生命科学学院	水稻OsS40 家族的功能研究
李燕云 助理实验师	 生命科学学院	水稻CRISPR/Cas9突变体的创制
解亚坤 讲师	生命科学学院	水稻OsWRKY家族的功能研究
张玉	讲师	生命科学学院	水稻剑叶衰老过程的大数据分析
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
5篇代表作，总影响因子21.74

代表作1  Li Yanyun Liao Shuting Mei Pengying Li Li, Xie Yakun and Miao Ying. OsWRKY93 Dually Functions Between Leaf Senescence and in Response to Biotic Stress in Rice. Frontiers in Plant Science, 影响因子 5.753， 他引5次。
代表作 2	Habiba, Xu Jiaxuan, Gad G. Ahmed, Luo Yuling, Fan Chunlan, Uddin Bin Gias Junaite, Ain ul Noor, C Huang hengxin, Zhang Yu, Miao Ying * and Zheng Xiangzi. Five OsS40 Family Members Are Identified as Senescence-Related Genes in Rice by Reverse Genetics Approach. Frontiers in Plant Science, 影响因子 5.753，他引1次。
代表作3  Guo Yongfeng, Ren Guodong, Zhang Kewei, Li Zhonghai, Miao Ying* and Guo Hongwei. Leaf Senescence, Progress, Regulation, and Application. Molecular Horticulture, 被PNAS，Mol. Plant, Plant physiol等杂志论文引用26次。
代表作 4	Gad G. Ahmed, Habiba, Zheng Xiangzi and Miao Ying. Low Light/Darkness as Stressors of Multifactor-Induced Senescence in Rice Plants. * 2021，INT J MOL SCI,影响因子 5.923，他引1次。
代表作5	Zheng Xiangzi, Jehanzeb Muhammad, Habiba, Zhang Yuanyuan, Li Li and Miao Ying. Characterization of S40-like proteins and their roles in response to environmental cues and leaf senescence in rice. BMC Plant Biology,影响因子4.215, 他引11次。

8篇引用情况代表，被PNAS，Mol Plant, Plant Physiol, Frontiers in Plant Science等著名杂志引用，总他引44次

该成果由9个项目支撑（国家自然科学基金项目，省科技厅重点项目等）















项目9
1. 项目名称：食药用菌采后品质保鲜与营养功能分析

2. 申报奖种：基础研究成果奖

3. 项目简介：食药用菌采后品质保鲜与营养功能分析的系列研究，获得如下新的发现：①分别建立了一套系统高效的金针菇和双胞蘑菇的贮藏保鲜评价体系；②优化了桑黄黑色素的固体发酵条件以及建立高效的黑色素提取工艺；③阐述了黑色素和多糖对急性肝损伤的小鼠的保肝护肝作用；④首次以姬松茸乙酸乙酯提取物作为实验材料，发现其对HepG2细胞α-葡萄糖苷酶活性和葡萄糖摄取有促进作用，能够为抗糖尿病药物的开发提供研究基础。

4. 主要完成单位：生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：傅俊生（40%），项目总负责人，食药用菌功能机理研究；吴小平（20%），食药用菌功能机理研究；江玉姬（20%），食用菌贮藏保鲜与加工；陈炳智（20%），食用菌贮藏保鲜与加工。
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
5篇代表性论文:
(1)Ruolin Hou, Xin Liu, Kaikai Xiang, Liangtao Chen, Xiaoping Wu, Wenxiong Lin, Mingfeng Zheng, Junsheng Fu,Characterization of the physicochemical properties and extraction optimization of natural melanin from Inonotus hispidus mushroom, Food Chemistry,Volume 277,2019,Pages 533-542.
(2)Jinbin Hao, Liyun Ye, Guoliang Meng, Yanjiao Song, Junsheng Fu, Xiaoping Wu,The protective effect and crucial biological pathways analysis of Trametes lactinea mycelium polysaccharides on acute alcoholic liver injury in mice based on transcriptomics and metabonomics,Food Science and Human Wellness,Volume 10, Issue 4,2021,Pages 480-489.
(3)Jie Li, Qi Wei, Linxiang Huang, Ting Fang, Bingzhi Chen, Yuji Jiang,Mathematical modeling Pseudomonas spp. growth and microflora composition variation in Agaricus bisporus fruiting bodies during chilled storage,Postharvest Biology and Technology,Volume 163,2020,111144.
(4)Wei Q, Pan X, Li J, Jia Z, Fang T, Jiang Y. Isolation and Molecular Identification of the Native Microflora on Flammulina velutipes Fruiting Bodies and Modeling the Growth of Dominant Microbiota (Lactococcus lactis). Front Microbiol. 2021 May 21;12:664874.
(5)魏奇,钟鑫荣,陈炳智,江玉姬.姬松茸提取物的降血糖作用及对糖尿病大鼠肠道菌群的影响[J].中国食品学报,2021,21(06):131-137.
2个发明专利
(1)一种利用纤维酶-超声波协同提取黑木耳素黑色素的方法, ZL201811443252.6, 傅俊生，侯若琳，刘鑫，吴小平，郑明峰.
(2)一种促进北虫草产胞外物质的发酵培养基, ZL201810494919.9, 傅俊生，侯若琳，刘鑫，刘城移，戚梦，林文雄，郑明峰

















项目10
1. 项目名称：再生季稻产量与优质形成的生理生态特性及其分子机制

2. 申报奖种：科研成果奖

3. 项目简介：
再生稻是一种能利用头季水稻收割后稻桩上留存的休眠芽再次发育成穗，从而实现又收获一季的水稻种植模式。与传统的双季稻模式相比，再生稻的栽培不需要重新育苗插秧即可实现“一种两收”，有效提高复种指数，且不仅节约土地、又节省劳动力成本。此外，再生稻的化肥使用量相比双季稻一般可减少30–50%，农药用量减少约40%。近年来，随着我国经济的不断发展，人民生活水平有了极大提升，其对食用稻米品质的要求也越来越高。与传统的单、双季稻栽培种植方式相比，再生稻米具备口感好、米质更佳的优点，广受消费者喜爱，但其优质性状形成的内在机制还不明晰。据此，本项目系统阐释了再生季稻产量形成与米质提优的生理生态特性及其分子机制。取得的创新结果如下：
(1)	揭示再生稻米质优于同期晚稻米的生理机制 对籼稻品种“泰丰优3301”和籼粳交品种“甬优2640”的再生季及同期晚季稻米品质进行比较，发现再生季稻米的垩白度和垩白粒率均显著低于同期晚季稻米、最高粘度和崩解值则高于晚季稻米。再生季稻的籽粒灌浆启动快且灌浆平稳，而对应的晚稻籽粒灌浆启动较慢且灌浆波动大，此为导致垩白度差异的一大原因，并与光合碳水化合物良好的转运和淀粉合酶、淀粉分支酶活性较高有关。因此，较低的籽粒库容量和较高的光合产物再动员能力是再生稻快速稳定灌浆的主要原因。该研究成果为我们探索建立品种筛选和高产优质栽培技术提高理论依据
(2)	揭示促进弱势籽粒灌浆提高水稻产量的分子调控方式  无论是头季稻还是再生季稻的弱势籽粒的灌浆充实度均能影响水稻的产量和品质，研究发现海藻糖是弱势籽粒灌浆过程中的关键糖信号，海藻糖可以调节蔗糖转化和淀粉合成相关基因的表达，从而促进蔗糖转化为淀粉，提高弱势粒灌浆充实度，有利于增加水稻产量。强势籽粒和弱势籽粒之间的磷酸海藻糖合成酶(TPS-2)和磷酸海藻糖磷酸酯酶(TPP-1)基因的时空表达差异是导致强势籽粒和弱势籽粒之间海藻糖含量异步变化的重要原因，该研究结果为我们探索建立外源分子调控弱势粒灌浆，提高水稻，特别是再生稻产量与品质奠定工作基础。
(3)	揭示水稻早衰减产的根际生物学机制 早衰无论对头季稻还是再生季稻产量的影响均十分严重。研究以水稻液泡膜的H+-ATPase(OsVHA-A1)功能丧失突变体为研究对象，探索水稻早衰与根系微生物的互作机制，结果发现该突变体水稻能引起根系分泌甘露糖和鼠李糖的量明显增加，使得根际中的病原微生物Gibberella intermedia大量增殖并导致根系ROS积累，根系出现早衰而影响地上部的碳水化合物转化；利用专用拮抗有益细菌可以限制G. intermedia 在根际的增殖，从而减轻该突变水稻的早期衰老表型，提高突变体水稻的产量。因此，通过调控根系微生物多样性平衡能够减缓水稻早衰，保证水稻，特别是再生稻健康生长和稳定丰产。研究成果为进一步探索再生稻品种的分子改良和根际生态调控奠定重要的理论依据。

上述研究构成本项目成果的核心内容，研究成果已累计发表论文10篇，其中SCI 1区2篇，2区1篇，论文被Food Hydrocolloids, Horticulture Research等国际知名期刊引用，并获得授权国内发明专利2项，相关研究成果获中国科技产业化促进会科技创新二等奖，受到同行的高度评价。
4. 主要完成单位：
福建农林大学生命科学学院、福建农林大学农学院
5. 主要完成人及其贡献：
	排名
	姓名
	出生年月
	技术职称
	所在单位
	参加本项目的起止时间
	对本项目主要技术贡献

	1
	林文雄
	1957-05
	教授
	生命科学学院
	2020-2021
	负责本项目的总体设计、组织实施。对项目主重要发现1、2、3均做出突出性贡献。

	2
	黄锦文
	
	教授
	农学院
	2020-2021
	参与再生稻米质提优的生理生态机制研究，对项目主要创新点1做出突出性贡献，代表论文1第一作者，其他论文4的第一作者。

	3
	张志兴
	1983-06
	副研究员
	生命科学学院
	2020-2021
	参与促进弱势籽粒灌浆提高水稻产量的分子调控研究，对项目重要发现3做出突出贡献，代表性论文3、4第一作者，其他论文5的第一作者。

	4
	方长旬
	1984-11
	副研究员
	生命科学学院
	2020-2021
	参与水稻提高抑草能力和稻米安全生产的研究，对项目重要发现4做出突出性贡献，代表论文5第一作者；其他论文1、2、3的通讯作者

	5
	陈鸿飞
	
	高级实验师
	生命科学学院
	2020-2021
	参与再生稻米质提优的生理生态机制研究，对项目主要创新点1做贡献，代表论文1的参与作者，其他论文4的参与作者。




6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
	刊名
	论文（专著）名称
	年卷页码
	发表时间
	通讯作者（含共同）
	第一作者（含共同）
	作者：排序/姓名
	影响因子（发表当年）
	他引次数
	检索数据库
	备注

	Field Crops Research
	Physiochemical mechanisms involved in the improvement of grain-filling, rice quality mediated by related enzyme activities in the ratoon cultivation system
	2020, 258: 107962
	2020
	Wenxiong Lin
	Jinwen Huang
	Jinwen Huang, Yiping Pan, Hongfei Chen, Zhixing Zhang, Changxun Fang, Caihong Shao, Hira Amjad, Weiwei Lin, Wenxiong Lin.
	5.224
	
	
	国际期刊

	BMC Plant Biology
	GC-MS-based metabolite profiling of key differential metabolites between superior and inferior spikelets of rice during the grain filling stage
	2021, 21: 439
	2021
	Zhixing Zhang
Wenxiong Lin
	Xiumei Min
	Xiumei Min, Hailong Xu, Fenglian Huang, Yidong Wei, Wenxiong Lin, Zhixing Zhang.
	4.215
	
	
	国际期刊

	Journal of Experimental Botany
	Rhizospheric pathogen proliferation and ROS production are associated with premature senescence of the osvha-a1 rice mutant.
	2021, 72(20): 7247–7263
	2021
	Wenxiong Lin
	Feifan Lin
	Feifan Lin, Puleng Letuma, Zhaowei Li, Sheng Lin, Christopher Rensing, Wenxiong Lin
	6.992
	
	
	国际期刊

	作物学报
	多肽配体R18促进水稻弱势籽粒灌浆的初步研究
	2021, 47(7): 1332-1341.

	2021
	林文雄
	张志兴
	张志兴, 陈  花, 敏秀梅, 许海龙, 宋  果, 林文雄
	
	
	
	国内期刊

	作物学报
	OsPAL2;3对水稻化感抑制稗草能力的调控作用
	2021, 47(2):197-209
	2021
	方长旬、林文雄
	李兰兰
	李兰兰，母丹，严雪，杨陆可，林文雄*，方长旬*
	
	
	
	国内期刊


项目11
1. 项目名称：杉木铝毒缓解技术研究

2. 申报奖种：三等奖

3. 项目简介：杉木是我国南方主要的速生木材树种, 因其材质优良、速生丰产等特点被广泛栽培，具有重要的经济价值。关于杉木人工林衰退与铝毒问题及原因也引起广大研究者的关注。我国南方土壤类型主要为富铁铝化酸性土壤, 土壤中的铝易于溶出而使活性铝含量增加，这就为杉木铝毒害的产生创造了先天的条件。杉木铝害会造成杉木的生长受抑制，影响杉木木材的产量和质量，造成了很大的经济损失。本项目分别研究了杉木混交种植、钙磷处理以及有机酸盐对杉木潜在铝毒的影响。结果表明，不同混交种植使杉木土壤中活性较强的铝形态降低，转化为相对活性较弱的化学形态，进而降低土壤中铝的植物毒性；钙磷处理后杉木苗土壤根际环境发生显著改变，进而促进杉木生长和生理生化指标的改善，使铝毒害得到缓解；外源有机酸钠盐的加入可提高杉木土壤的pH值进而降低土壤中铝的活性和潜在毒性，其中，效果最好的有机酸是柠檬酸钠。该研究有益于进一步丰富缓解杉木铝毒害的措施及其理论依据，推动杉木人工林的可持续发展。

4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：张金彪，林思祖，许小丽，杨慧琴，何思
（1） 张金彪：项目负责人，全面主持指导、统筹项目进度安排，项目具体研究工作的实施，论文撰写及项目总结报告。
（2） 林思祖：项目主要完成人，协助负责项目的规划、混交种植试验设计及数据处理指导
（3） 许小丽：项目主要完成人，协助负责项目的具体实施，主要负责钙磷处理的实施及及数据处理工作，论文撰写。
（4） 杨慧琴：项目主要完成人，协助负责项目的具体实施，主要负责有机酸相关工作及数据处理工作。
（5） 何思：项目主要完成人，协助负责项目的具体实施，主要负责有机酸相关工作及数据处理工作。
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
[1] Zhang J*，Liu B，Cui P，Lin S*. Effects of different mixed planting patterns of Chinese fir (Cunninghamia lanceolata) on chemical forms of aluminum in soil. Applied Ecology and Environmental Research, 2019, 17:5341-5353
[2] Xu X L, He S, Yang H Q, Zhang J*. Effects of calcium and phosphorus on aluminium phytotoxicity in soil-Chinese fir system. IOP Conference Series: Earth and Environmental Science, 2021,621: 012117
[3] 杨慧琴,何思,张金彪.铝胁迫下杉木幼苗有机酸含量变化.福建农业学报,2021,36(08):942-947
[4 ]杨慧琴，张金彪. 有机酸盐对土壤铝活性和杉木苗生长及矿质元素吸收的影响.福建农业科技，2019,50(6):25-29 
[5] 张金彪, 杨慧琴, 何思.一种树苗根部取样工具. 中国：CN211904692U, 2020-11-10
项目12
1. 项目名称：嗜水气单胞菌生理功能调控与疫苗候选物研究

2. 申报奖种：基础研究成果奖

3. 项目简介：嗜水气单胞菌（Aeromonas hydrophila）是一种淡水领域分布十分广泛的革兰氏阴性细菌，同时它是水产养殖业中常见的重要病原菌之一，可感染鱼、虾、蟹等多种重要水产品，引发爆发性流行病并导致表皮出血、红肿、身体溃疡、食欲不振、水肿和鱼翅腐烂等症状，每年由该菌感染水产品造成的经济损失不计其数。此外，嗜水气单胞菌还是人-畜-鱼共患的条件致病菌，可以引起胃肠炎、伤口感染以及败血症等病症，严重时可危及人的生命。由于该菌的地域分布具有广谱性，且可以适应多种营养贫瘠的恶劣环境，近年来有关嗜水气单胞菌的生物膜形成、细菌耐药性、致病性与群体感应等多个重要生理功能的调控机制，以及新型疫苗候选靶位的寻找，正引起国内外广泛关注。
本团队以嗜水气单胞菌为研究菌株，对该菌的重要生理功能调控机制与预防策略进行了系统的研究。首先，基于蛋白质的翻译后修饰可以通过对蛋白中特定氨基酸残基的可逆化学修饰改变关键蛋白的结构，在细菌大多数生理活动中具有重要的作用，本项目利用修饰蛋白质组学技术，对嗜水气单胞菌的蛋白乙酰和琥珀酰化修饰图谱进行分析鉴定，并发现细菌群体感应分子合成酶LuxS蛋白K23、K30与K156位点的琥珀酰或者乙酰化修饰共同调控细菌群体感应过程，揭示了两种PTMs的“cross-talk”对细菌生理功能的重要作用，为阐述细菌致病性的调控机理提供了理论指导；其次，细菌耐药的趋势日益严峻，但其耐药机理还有待进一步研究。团队利用定量蛋白质组学技术，研究细菌中分布广泛的LTTRs转录因子家族基因调控的生理表型，并对其调控的耐药相关基因进行了分析，从而提出转录因子调控细菌耐药性的机制；此外，革兰氏阴性细菌的分泌蛋白是细菌入侵宿主的重要手段，也是疫苗制备中重要的候选抗原，故本项目以水产重要病原菌-嗜水气单胞菌为研究材料，首先利用定量蛋白质组学技术比较嗜水气单胞菌分泌蛋白在模拟宿主生理条件下的蛋白表达差异，对差异蛋白进行重组纯化与免疫保护力评价，从中筛选出6个具有潜在候选疫苗作用的蛋白，为水产病原菌疫苗的开发提供候选蛋白。
项目发表的系列论文，被 Nature communications、mBio及 PLoS Pathogens等国际重要刊物他引78次，并在mSytems、Reviews in Aquaculture、Expert Review of Proteomics等综述期刊中正面引用，在学术界产生了明显影响。

4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：林向民：在列出的所有三项科学发现中做出创造性贡献，是全部代表性论文专著的通讯作者。参与所有论文的设计和撰写；林文雄：在列出的第一、三项科学发现中做出贡献，在第1、3、5篇代表性论文专著中署名。参与部分论文的指导与设计；
林玲：在列出的第二项科学发现中做出贡献，在第4篇代表性论文专著中署名。参与部分论文的指导、执行部分实验；
林月绪：在列出的第一项科学发现中做出贡献，在第1、2篇代表性论文专著中署名。参与部分论文的指导、执行部分实验。

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
	代表性论文（专著）情况

	刊名
	论文（专著）名称
	年卷页码
	发表时间
	通讯作者（含共同）
	第一作者（含共同）
	作者：排序/姓名
	影响因子（发表当年）
	他引次数
	检索数据库
	备注

	Molecular & Cellular Proteomics
	Integrated succinylome and metabolome profiling reveals crucial role of S-ribosylhomocysteine lyase in quorum sensing and metabolism of Aeromonas hydrophila
	2019, 18,200-215.
	2019
	[bookmark: OLE_LINK2]林向民
	姚祖杰，郭壮
	姚祖杰，郭壮，汪玉倩，李碗芯，傅钰瑛，林月绪，林文雄，林向民
	4.870
	19
	Goolgle Scholar
	国际期刊

	Emerging microbes & infections
	Comprehensive analysis of the lysine acetylome in Aeromonas hydrophila reveals cross-talk between lysine acetylation and succinylation in LuxS
	2019,8, 1229-1239
	2019
	林向民
	孙莉娜, 
姚祖杰
	孙莉娜, 
姚祖杰, 郭壮, 张丽珊, 
汪玉倩, 
毛然然, 
林月绪,
傅钰瑛,林向民

	5.776
	9
	Goolgle Scholar
	国际期刊

	Journal of proteomics
	Quantitative proteomic analysis reveals that chemotaxis is involved in chlortetracycline resistance of Aeromonas hydrophila
	2018,172, 143–151
	2018
	林向民
	李碗芯
	李碗芯, Farman Ali, 蔡奇岚,
姚祖杰, 
孙莉娜, 
林文雄, 
林向民
	3.537
	12
	Goolgle Scholar
	国际期刊

	微生物学报
	嗜水气单胞菌中转录因子AHA_1581对细菌生理功能调控机制的研究
	2021, 61(11): 3594–3606.
	2021
	林玲,林向民
	李碗芯
	李碗芯，赵怡扬，林玲，林向民
	0.815
	
	中国知网
	国内期刊

	Frontiers in immunology
	[bookmark: OLE_LINK1]Comparative extracellular proteomics of Aeromonas hydrophila reveals iron-regulated secreted proteins as potential vaccine candidates
	2019, 10,256
	2019
	林向民
	汪玉倩, 
王小云
	汪玉倩, 
王小云, Farman Ali, 
李泽琦, 
傅钰瑛, 
杨孝军,  
林文雄，林向民
	5.085
	38
	Goolgle Scholar
	国际期刊




























项目13 
6. 项目名称：黄曲霉菌产毒致病机制及其综合防控

7. 申报奖种：关键核心技术成果奖

8. 项目简介：
黄曲霉菌（Aspergillus flavus）广泛污染玉米和花生等农作物，并产生致命的黄曲霉毒素（Aflatoxins, AF）。黄曲霉毒素对动物及人类有极强的毒害作用，被世界卫生组织（WHO）的癌症研究机构划定为1A类致癌物，是已知的最强的霉菌毒素和化学致癌物质之一。由于黄曲霉菌产生的黄曲毒素可能对粮食安全及人类健康造成严重危害，因此全面深入的开展黄曲霉菌的研究显得尤其重要。本团队依托福建省病原真菌与真菌毒素重点实验室，针对于黄曲霉毒素的生物合成机制及其防控，从五个大方向着手进行深入地研究:(1)表观遗传调控黄曲霉生长发育、毒素合成及其致病性;(2)信号通路调控黄曲霉生长发育、毒素合成及其致病性;(3)环境因子（温度水分营养等）调控黄曲霉生长发育、毒素合成及其致病性;(4)重要激酶调控黄曲霉生长发育、毒素合成及其致病性；(5) 分生孢子色素合成基因、转录因子和核糖体等对黄曲霉的发育的调控作用。结果发现：琥珀酰化、蛋白质的乙酰化和磷酸化等翻译后修饰显著调控了黄曲霉毒素的发育和致病性；表观遗传调因子组蛋白去乙酰化酶 HdaA 和 HosA，以及组蛋白甲基转移酶Set1表观遗传调控了黄曲霉菌的生长，产孢，菌核形成、产毒及其致病性；首次利用高精度质谱数据对黄曲霉菌进行了全面的蛋白质基因组分析，提供了一个高质量的黄曲霉基因组注释，并揭示了新的黄曲霉毒素产生和致病调控机制；信号转导途径中AfNDK蛋白激酶和cAMP/蛋白激酶A (PKA) 信号通路中的G蛋白α亚基、腺苷环化酶结合蛋白等的缺失与黄曲霉的发育，产毒和致病密切相关；过氧化氢酶 CTA1、过氧化酶体导入蛋白AflPeX5、介导氧化压力应答的 bZIP 转录因子AflRsmA、参与伏鲁宁体形成的六角形过氧化酶体基因 hexA 等的环境因子响应因子和环境因子参与了黄曲霉发育、毒素的合成和致病性的调控；蛋白激酶AfSakA、调控高渗透性甘油的PbsB蛋白激酶、PAK样蛋白激酶AflCla4、丝氨酸/苏氨酸激酶AflSte20等显著影响黄曲霉菌株的生长、产孢、菌核发生和毒力；含PHD结构的Rum1等转录因子和核糖体组成蛋白与黄曲霉的生长发育和产毒致病力都有密切的联系。这些本项目在黄曲霉菌中首次发现的重要毒力和致病力因子的鉴定为防控黄曲霉及其毒素的污染奠定了理论基础，并提供了的重要靶点。本研究在连续5个国家自然科学基金等项目的资助下，发表近40篇论文，其中SCI收录33篇，累计影响影子超过161，累计引用超过336，2020年获得福建省自然科学优秀学术论文一等奖，并应邀在菌物学报写专刊，并在中国菌物学会2019年学术年会、中国植物病理学会2019年学术年会、2019第二届中国真菌毒素大会、中国微生物学会第2018年学术年会和中国菌物学会第2018年学术年会等全国性会议上做了相关的大会报告。在此基础上在项目执行期间我们团队开发了并申报了5项国家发明专利，生产和使用黄曲霉毒素快速检测卡，并积极检验和推广黄曲霉污染早期防治工作，取得了良好的经济效益和社会效益。

9. 主要完成单位：生命科学学院

10. 主要完成人及其贡献： 

	[bookmark: _Hlk99568623][bookmark: _Hlk105347199]排名
	姓名
	出生年月
	技术职称
	所在单位
	参加本项目的起止时间
	对本项目主要技术贡献

	1
	汪世华
	1976.01
	二级教授
	福建农林大学
	2018年至今
	指导和推广工作（代表性论文1-5；专利1-5，并提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	2
	庄振宏
	1976.02
	教授
	福建农林大学
	2018年至今
	[bookmark: _Hlk105347188]负责表观遗传调控和转录调控相关研究和指导工作和黄曲霉毒素测试卡研发等工作（专利1，并提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	3
	袁军
	1979.10
	副教授
	福建农林大学
	2018年至今
	具体负责重要激酶调控相关研究等工作（专利1，并提供相关课题支撑和发表相关科研成果）


	4
	王宇
	1982.03
	讲师
	福建农林大学
	2018年至今
	负责信号转导途径调控相关研究等工作（代表性论文3，并提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	5
	聂鑫怡
	1982.02
	讲师
	福建农林大学
	2018年至今
	表观遗传调控相关研究等工作（专利2-5，并提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	6
	王秀娜
	1983.03
	讲师
	福建农林大学
	2018年至今
	负责环境因子调控黄曲霉生长发育、毒素合成及致病性相关研究等工作（提供相关课题支撑和发表相关科研成果）


	7
	贾坤志
	1980.09
	讲师 
	福建农林大学
	2018年至今
	参与环境因子调控等相关研究等工作（提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	8
	王荣智
	1979.09
	讲师
	福建农林大学
	2018年至今
	参与表观遗传调控等相关研究等工作（提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	9
	凌素美
	1987.02
	助理研究员
	福建农林大学
	2018年至今
	参与环境因子调控黄曲霉生长发育、毒素合成及致病性相关研究等工作（提供相关课题支撑和发表相关科研成果）

	10
	杨燕凌
	1974.09
	高级实验室
	福建农林大学
	2018年至今
	参与毒素合成和致病性相关研究等工作（提供相关课题支撑和发表相关科研成果）




11. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
（1）主要知识产权证明目录
	知识产权类别
	授权专利名称
	授权号
	国(区)别
	权利人
	发明人
	状态
（有效/无效）

	国家发明专利
	一株不产黄曲霉毒素菌株的构建及防治黄曲霉污染的方法
	CN 108531407 B
	中国
	福建农林大学
	庄振宏，胡育乐，汪世华，袁军，张峰，刘亚举，郭志强
	有效

	国家发明专利
	一种黄曲霉致病基因rgfC及其应用
	CN 107904250 B
	中国
	福建农林大学
	聂鑫怡，李博文，岳跃威，李玲，张轶，汪世华
	有效

	国家发明专利
	一种黄曲霉致病基因wprA的应用
	CN 110172465 B
	中国
	福建农林大学
	聂鑫怡，张轶，王银春，王佳琪，张双焘，徐杭容，汪世华
	有效

	国家发明专利
	一种黄曲霉致病基因hsp90及其应用
	CN 110607312 B
	中国
	福建农林大学
	聂鑫怡，张轶，王银春，王佳琪，薛杨，汪世华
	有效

	国家发明专利
	一种黄曲霉致病基因wprB及其应用
	CN 110628787 B
	中国
	福建农林大学
	聂鑫怡，张轶，王银春，王佳琪，薛杨，汪世华
	有效



（2）代表性论文目录
	刊名
	论文（专著）名称
	影响因子
	年卷页码
	发表时间
	SCI、EI
收录情况
	他引次数
	作者排序/
姓名

	Molecular and cellular proteomics
	Lysine Succinylation Contributes to Aflatoxin Production and Pathogenicity in Aspergillus flavus
	IF2021= 5.911
	2018，(3):457-471.
 
	2018年5月
	SCI收录
	26
	Silin Ren, Mingkun Yang, Yuewei Yue, Feng Ge, Yu Li, Xiaodong Guo, Jia Zhang, Feng Zhang, Xinyi Nie（聂鑫怡）, Shihua Wang （汪世华）*

	Journal of Biological Chemistry
	Molecular and structural basis of nucleoside diphosphate kinase–mediated regulation of spore and sclerotia development in the fungus Aspergillus flavus. 
	IF2021=5.157

	2019，294(33): 12415-12431.
	2019年8月
	SCI收录
	13
	Yu Wang（王宇）, Sen Wang, Xinyi Nie（聂鑫怡）, Kunlong Yang, Peng Xu, Xiuna Wang（王秀娜）, Mengxin Liu, Yongshuai Yang, Zhuo Chen, Shihua Wang（汪世华）*

	Environmental Microbiology
	Lysine acetylation contributes to development, aflatoxin biosynthesis and pathogenicity in Aspergillus flavus. 
	IF2021=5.491

	2019，(12): 4792-4807.
	2019年12月
	SCI收录
	13
	Guang Yang, Yuewei Yue, Silin Ren, Mingkun Yang, Yi Zhang , Xiaohong Cao, Yinchun Wang, Jia Zhang, Feng Ge, Shihua Wang（汪世华）*

	Environmental Microbiology
	Antioxidant Related Catalase CTA1 Regulates Development, Aflatoxin Biosynthesis and Virulence in Pathogenic Fungus Aspergillus flavus.
	IF2021=5.491

	2020，22：2792–2810

	2020年4月
	SCI收录
	13
	Zhuo Zhu，Mingkun Yang, Youhuang Bai, 
Feng Ge and Shihua Wang（汪世华）*


	微生物学报
	黄曲霉分生孢子色素合成基因 pks1的鉴定及其对生长发育和侵染性的影响.
	
	2019,59(5): 965–977
	2019
	CSCD
	2
	魏鹏霖，张鹏，李伟，汪世华*，尹文兵.


（3）文章他引次数表统计表





















项目14
1. 项目名称：
基于微生物农药的武夷岩茶提质增效关键技术与应用
2. 申报奖种：
关键核心技术成果奖
3. 项目简介：
福建茶产业有历史、有特色、有优势。年产值达1300亿，涉茶人口高达10%，武夷岩茶等在全国有特色和优势。茶文化、茶产业、茶科技正在统筹发展，成为乡村振兴的支柱产业。然而，武夷岩茶病虫害种类繁多，农业农村部已禁止59种（类）化学农药和化学品在茶园使用。本团队开展了基于微生物农药的武夷岩茶提质增效关键技术与应用，推动了微生物农药行业和茶产业高质量发展，取得了如下成果：
（1）基于生物被膜制备新型微生物农药的关键技术及产品研发：
项目团队证明植物多糖不仅可以调控微生物农药Bt生物被膜产量，还显著提高Bt及其制剂的杀虫效果，基于生物被膜制备了新型Bt微生物农药，并在茶园和蔬菜基地等推广应用。
（2）纳米农药新剂型的研制：
大多数的农药有效成分在喷施后，受环境因素（紫外线、热、酸性pH）的影响，会发生分解，影响药效发挥。为了实现农药的缓释或控释，以纳米氢氧化镁、ZIF系列金属有机骨架材料(MOF)等功能材料为载体，与Bt生物农药、双草醚等农药进行有效的配伍，能有效地实现原药缓释增效的目的。
（3）茶叶废弃物的资源化利用：
利用茶渣制备生物炭，进一步用碱活化制备的生物炭增加其比表面积和孔隙，用以处理环境中的污染物（重金属镍、有机染料亚甲基蓝和农药双草醚）；利用茶浸提液和Bt发酵上清液制备的纳米银和纳米氯化银对茶树病原真菌具有很好的抗菌效果（抗菌效果可比同类合成的纳米材料高10-800倍）。由茶叶废弃物制备高效的纳米银和生物炭，成本分别降低了52%和90%，具有制备成本低的特点。茶渣制备的活化生物炭与其他已报道的废弃物（核桃壳、大豆秸秆）制备的生物炭相比，其对重金属镍的吸附效果显著提高（约6倍）。茶渣制备的活化生物炭与活性炭相比，其对有机染料亚甲基蓝的去除率提高了14%，具有一定的实际应用价值。采用茶叶浸取液为稳定剂和还原剂得到纳米银，制备方法与化学还原法相比，无需高温，降低能耗，制备门槛低，易于操作。
（4）蛋白乙酰化修饰在Bt抵抗紫外线胁迫中的作用解析
提高Bt菌株的抗紫外线能力有利于保持菌株在茶园的活性。本项目利用下一代测序技术对LLP29进行全基因组测序，并以LLP29全基因组为参考对紫外突变株LLP29-M19进行重测序，发现有25个直接或间接参与生物体抵抗紫外辐射的基因发生了突变。其中，ykkB和yheN基因可在Bt抵抗紫外线中发挥重要作用。
（5）复合生物农药及其应用技术创制和推广
通过正交设计和响应面试验等方法优化培养基成分，提高了微生物农药企业生产效益。将筛选获得的高致病力昆虫病原微生物(白僵菌、绿僵菌、Bt)与高效植物源农药(除虫菊素、印楝素等)复配，并在温室和田间测试其杀虫效果，采用最适配比及最适剂型的复合生物农药在最佳用药时间投入茶叶园区，进行生物防效测试，获得茶叶害虫防治生物生态修复的综合管理技术和操作规程，使合作茶业公司生产大量优质茶产品。

4. 主要完成单位：
生命科学学院、植物保护学院
5. 主要完成人及其贡献：
	排名
	姓名
	出生年月
	技术职称
	所在单位
	参加本项目的起止时间
	对本项目主要技术贡献

	1
	黄天培
	1979.03
	研究员
	生命科学学院
	2019-2021
	生物被膜在生物防治中的应用

	2
	关雄
	1957.06
	教授
	植物保护学院
	2019-2021
	课题组PI、生物农药研发

	3
	邱君志
	1974.07
	教授
	生命科学学院
	2019-2021
	虫生真菌研发

	4
	张灵玲
	1979.12
	教授
	生命科学学院
	2019-2021
	生物农药抗紫外线机制

	5
	潘晓鸿
	1988.05
	副教授
	植物保护学院
	2019-2021
	新型生物农药研制



6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
主要知识产权：
（1）国家发明专利：邱君志，严忠，陈慧，赵娟，薛青霖，谢勇啸，杨芳，陈宇熹，睢珺文，李丽. 一种佩奇虫壳菌发酵生产蛋白酶的培养基及方法. ZL201910889600.0
（2）国家发明专利：邱君志,睢珺文,薛青霖,牛亚静,杨芳,谢勇啸,陈宇熹,魏秀艳,涂新亚,姚灵丹. 一种莫勒菌的原生质体制备方法. ZL201711312365.8
代表性论文:
（1）Li M.#, Shu C.#, Ke W.#, Li X., Yu Y., Guan X., Huang T.* Plant polysaccharides modulate biofilm formation and insecticidal activities of Bacillus thuringiensis strains. Frontiers in Microbiology, 2021, 12: 676146
（2）Fang Y., Hong C.Q., Chen F.R., Gui F.Z., You Y.X., Guan X.*, Pan X.H.* Green synthesis of nano silver by tea extract with high antimicrobial activity. Inorganic Chemistry Communications, 2021, 132: 108808
（3）Pan X.H., Huang T.Z., Fang Y., Rao W.H., Guo X.P., Nie D.Y., Zhang D.Y., Cao F., Guan X.*, Chen, Z.* Effect of Bacillus thuringiensis biomass and insecticidal activity by cultivation with vegetable wastes. Royal Society Open Science, 2021, 8: 201564
（4）Wang JX, Wang XZ, He H, Chen JR, Liu YY, Huang WT, Ou LR, Yang ZH, Guan X, Zhang LL* and Wu SQ*. Knockout of two-Cry-binding Aminopeptidase N isoforms does not change susceptibility of Aedes aegypti larvae to Bacillus thuringiensis subsp. israelensis Cry4Ba and Cry11Aa toxins. Insects, 2021, 12:223
（5）方云#，陈芳容#，洪慈清，桂芳泽，游雨欣，关雄，潘晓鸿*. 茶渣基生物质炭的制备及其对双草醚的吸附. 农药学学报, 2021, 23(4): 781-787








项目15
1. 项目名称：土壤-水稻系统中砷形态的迁移、转化与调控技术
2. 申报奖种：关键核心技术成果奖
3. 项目简介：
项目针对土壤-水稻系统中砷形态迁移、转化与调控过程中的一些关键科学与技术问题，积极开展应用基础研究，建立不同形态砷化合物的高效分离与高灵敏、高特异性检测技术，积极筛选高效砷氧化菌，建立高效砷氧化菌及营养物质对稻田砷污染物迁移与转化的调控技术，并应用到稻田相关水稻种植过程中，取得了一定成果。
针对淹水稻田土壤主要存在的是高毒性、易迁移的三价砷[As(III)]及由此带来的水稻砷毒害和稻米砷污染等重大问题，本项目（1）以复杂基体的贝类海产品为载体，建立了能用于实际样品中不同形态砷化合物分离分析的离子色谱-电感耦合等离子体质谱(IC-ICP-MS)联用技术，并成功应用到稻田土壤与水稻不同组织（包括稻米和谷壳）的砷形态分析中，解决复杂基体中微量砷形态分析技术的瓶颈难题，为准确评价不同形态砷污染物在土壤-水稻体系中的迁移转化规律提供科学依据；（2）从不同土壤基质中驯化分离出具有高效As(III)氧化能力的砷氧化菌GD03、YYS001和CRS003，并优化了这些砷氧化菌的适宜培养基配方和培养条件(温度、pH值、碳源、氮源)，对比了这些砷氧化菌的As(III)氧化能力，建立了一套菌株调控砷形态技术，授权3项发明专利，为其推广应用提供技术支撑；（3）系统评价了砷氧化菌GD03、YYS001和CRS003的As(III)氧化能力差异，以期为稻田土壤砷形态迁移、转化与调控提供科学数据；（4）通过三价砷污染稻田土壤中最强As(III)氧化能力菌株的接种条件优化，开发一种制备方法简便、实施生态安全、稻米高毒性As(III)调控效果好的砷氧化菌调控技术，为水稻砷毒害和稻米砷污染调控提供依据；（5）开展砷氧化菌在稻田土壤接种后定殖生存及对共生细菌群落结构和数量影响的研究，首次揭示砷氧化菌接种后对共生细菌群落结构和数量的影响；（6）高效砷氧化菌最佳调控技术的创新应用在福建累计示范850亩，新增产值111万元，新增纯收入94万元，使稻米累积的高毒性三价砷含量减少26%左右，具有显著生态环境效益。 
针对稻田土壤不同价态硒营养与淹水稻田土壤中主要存在砷形态之间的可能拮抗效应问题，本项目（1）建立了稻田土壤及水稻各组织（包括稻米和谷壳）中不同形态硒化合物分离分析的IC-ICP-MS联用技术，解决复杂基体中硒形态分析的瓶颈难题，为准确评价不同砷、硒形态在土壤-水稻体系中的拮抗效应提供科学依据；（2）在不同水平砷污染稻田土壤中，分别施加四价硒[Se(IV)]或六价硒[Se(VI)]营养，开展Se(IV)/Se(VI)与不同形态砷化合物之间在不同杂交水稻植株体内迁移累积中的拮抗效应研究，发现Se(VI)是一种更好地抑制无机砷从土壤向水稻籽粒迁移、同时增加硒代胱氨酸和硒代蛋氨酸等硒营养累积的方法。
4. 主要完成单位：生命科学学院
5. 主要完成人及其贡献：
主要完成人杨桂娣，负责本项目的总体设计与实施，是本项目所有创新点的重要贡献人。支撑材料见知识产权[国家发明专利1、2、3]，代表性论文、专著[1、2、3]，其他证明[1、2、3、4、5]。
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
1、应用证明
(1) 莆田市涵江区瑞云山生态农业种植专业合作社(2018.01-2022.05)
(2) 沙县郑湖兴农生态农业专业合作社(2019.01-2022.05)
(3) 浦城县万事兴家庭农场(2019.01-2022.05)
2、知识产权情况
(1) 一株砷氧化菌在修复稻田三价砷污染方面的应用
(2) 一株砷氧化菌在降低稻米三价砷污染中的应用
(3) 砷氧化菌在三价砷污染稻田土壤定殖的应用
3、代表性论文情况
(1) Species distribution characteristics of arsenic in shellfish seafood collected from Fujian province of China
(2) Improved grain yield and lowered arsenic accumulation in rice plants by inoculation with arsenite- oxidizing Achromobacter xylosoxidans GD03
(3) Effect of selenium in soil on the toxicity and uptake of arsenic in rice plant
4、代表性论文被他人引用情况
(1) Toxic arsenic in marketed aquatic products from coastal cities in China: Occurrence, human dietary exposure risk, and coexposure risk with mercury and selenium
(2) Long term application of plant growth-promoting bacterium improved grain weight and reduced arsenic accumulation in rice grain: A comparison of 10 bacteria
(3) Leveraging arsenic resistant plant growth-promoting rhizobacteria for arsenic abatement in crops
(4) Exogenously-applied L-glutamic acid protects photosynthetic functions and enhances arsenic tolerance through increased nitrogen assimilation and antioxidant capacity in rice (Oryza sativa L.)
(5) Rice grain arsenic and nutritional content during post harvesting to cooking: A review on arsenic bioavailability and bioaccessibility in humans
(6) In vitro bio-accessibility and distribution characteristic of each arsenic species in different fishes and shellfishes/shrimps collected from Fujian of China
(7) Mitigation of arsenate toxicity by indole-3-acetic acid in brinjal roots: Plausible association with endogenous hydrogen peroxide
(8) Metalloid hazards: From plant molecular evolution to mitigation strategies
5、其他证明
(1) 国家自然科学基金资助项目计划书(项目负责人：杨桂娣)
(2) 福建省科技计划项目任务书(项目负责人：杨桂娣)
(3) 福建农林大学博士学位论文, 2019 (指导老师：杨桂娣)
(4) 福建农林大学优秀硕士学位论文, 2021 (指导老师：杨桂娣)
(5) 福建农林大学硕士学位论文, 2021 (指导老师：杨桂娣)













项目16
1. 项目名称：
   植物与微生物互作创新团队2021年科研育人业绩
2. 申报奖种：
   科研育人业绩奖
3. 项目简介：
 本团队由生命科学学院、植物保护学院、资源与环境学院等20位多学科专业的教师组成，依托福建农林大学闽台作物有害生物生态防控国家重点实验室以及植物与微生物相互作用福建省高校重点实验室为主要研究平台，面向粮食和经济作物生产上重要真菌病害绿色防控等国家战略需求，通过开展植物病原真菌的致病机理和寄主植物的抗病机理的研究和科学实践，培养高水平爱党爱国的新一代农业生物学人才，成效突出。
团队成员努力拼搏，勇于创新，在国家自然科学基金、国家重点研发项目、福建省自然科学基金资助下，为学生成长搭建了良好的平台。近三年来，团队成员主持省部级项目9项，获得专利授权5项，获得福建省自然科学进步奖2项，相关研究成果在学科内具高影响力的ISME Journal、New Phytologist、PLoS Genetics、Current Biology、Molecular Plant、Plant Physiology、Rice、MPMI、JBC、mBio、mSystems等国际知名刊物上发表，在国内外产生重要的影响，研究处于国际先进水平。
团队始终把人才培养放在第一位，在科研育人方面形成了：包容和鼓励本科生通过科研提升创新能力；因材施教，根据学生特点设计培养方法；授人以渔，把舞台交给学生，培养学生的综合素质；交叉合作，搭建国际交流平台，开拓学生的视野；以德育人，培养学生的学术道德与科学规范等一套独特的科研育人机制，成效显著。团队培养的学生中，从本科起点的已有刘文德、林德书同学获得国家优秀青年基金的资助；从硕士起点的已有单超同学获得青年千人和郑文辉同学获得国家优秀青年基金的资助。还有一大批同学，在科研、生产一线发挥重要作用。团队还形成了感恩的文化，毕业的校友陆续向实验室捐钱捐物，支持实验室的学生成长成才。
主要完成单位：
    福建农林大学
4. 主要完成人及其贡献：
    
	排名
	姓名
	出生年月
	技术职称
	所在单位
	主要贡献

	1
	周洁
	1963.07
	教授
	生命科学学院
	团队负责人之一，指导学生发表学术论文

	2
	王宗华
	1962.12
	研究员
	植物保护学院
	团队负责人之一，指导学生发表学术论文

	3
	鲁国东
	1967.04
	教授
	植物保护学院
	团队负责人之一，指导学生发表学术论文

	4
	刘泓
	1968.03
	教授
	资源与环境学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	5
	王莫
	1983.11
	教授
	生命科学学院
	指导学生参加进行科研训练

	6
	陈晓婷
	1968.12
	教授
	生命科学学院
	指导学生参加进行科研训练

	7
	Stefan Olsson
	1956.06
	教授
	植物保护学院
	指导学生参加进行科研训练

	8
	王爱荣
	1975.05
	副教授
	植物保护学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	9
	王宝华
	1972.12
	副教授
	植物保护学院
	指导学生参加进行科研训练

	10
	李亚
	1981.11
	副教授
	植物保护学院
	指导学生参加进行科研训练和学术竞赛

	11
	云英子
	1987.10
	讲师
	植物保护学院
	指导学生参加进行科研训练和学术竞赛

	12
	叶文雨
	1977.05
	讲师
	生命科学学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	13
	汤蔚
	1988.12
	助理研究员
	植物保护学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	14
	胡红莉
	1979.05
	讲师
	植物保护学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	15
	余文英
	1976.04
	副教授
	生命科学学院
	指导学生参加进行科研训练

	16
	郑华坤
	1980.06
	助理研究员
	生命科学学院
	指导学生参加进行科研训练

	17
	张冬梅
	1979.11
	讲师
	植物保护学院
	指导学生进行科研训练并发表学术论文

	18
	李秀秀
	1989.01
	副教授
	植物保护学院
	协助学生科研训练工作

	19
	林娅红
	1986.09
	实验员
	生命科学学院
	协助学生科研训练工作

	20
	张君
	1986.09
	研究实习员
	植物保护学院
	协助学生科研训练工作




5. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：

科研育人成果：
	序号
	成果类型
	成果名称
	学生姓名
	指导教师姓名

	1
	国家优秀青年基金
	2021年国家自然科学基金优秀青年基金
	郑文辉（博士毕业生）
	王宗华

	2
	优秀硕士论文
	2021年福建省优秀学术硕士学位论文
	杨婕（硕士研究生）
	鲁国东

	3
	优秀本科毕业论文
	2021年福建农林大学优秀本科生毕业论文
	李圣萱（本科生）
	云英子

	4
	学科竞赛获奖
	第23届“挑战杯”校大学生课外学术作品竞赛三等奖
	曹佳颖（本科生）、袁双双（本科生）、 杜安强（本科生）、何雄杰（本科生）、陈思（本科生）
	王宗华

	5
	学科竞赛获奖
	2021年大学生英语翻译大赛研究生组省级二等奖
	张瑞娜（博士研究生）、毛鸿坤（硕士研究生）
	鲁国东、王宗华、Stefan Olsson

	6
	学科竞赛获奖
	2021年全国大学生英语竞赛A类三等奖
	张瑞娜（博士研究生）、毛鸿坤（硕士研究生）
	鲁国东、王宗华、Stefan Olsson

	7
	学科竞赛获奖
	2021年全国大学生英语竞赛一、三等奖
	王思倩（本科生，一等奖）、张逸飞（本科生，三等奖）
	李亚，云英子，鲁国东

	8
	学科竞赛获奖
	2021年福建农林大学大学生知识产权技能竞赛三等奖
	张瑞娜（博士研究生）
	鲁国东

	9
	评优评奖
	2021年国家奖学金
	杨帅（博士研究生）、王思倩（本科生）
	王宗华、云英子、李亚

	10
	评优评奖
	2021年国家励志奖学金
	陈静（本科生）、范庆文（本科生）、肖山娘（本科生）、吴仕（本科生）、洪露（本科生）
	李亚、鲁国东、云英子

	11
	评优评奖
	2021年校级三好学生
	杨帅（博士研究生）、沈林林（博士研究生）、王思倩（本科生）、吴仕（本科生）、洪露（本科生）、李望豪（本科生）
	王宗华、云英子、李亚、叶文雨

	12
	评优评奖
	2021年校优秀共青团员
	林巧霞（博士研究生）、徐伊瑾（本科生）、安秋丽（本科生）
	李亚、陈晓婷、王宗华

	13
	评优评奖
	2021年校优秀共青团干部
	林亚琪（硕士研究生）、冯可（本科生）、洪露（本科生）
	云英子、李亚

	14
	评优评奖
	2021年校优秀学生干部
	牛露雨（本科生）
	王宗华、李亚

	15
	评优评奖
	2021年院和校优秀毕业生
	郑天虹（本科生）、黄梅梅（本科生）、黎洪辰（本科生）
	鲁国东、Stefan Olsson、云英子

	16
	评优评奖
	2021年校社会工作先进个人
	谢家慧（博士研究生）、林亚琪（硕士研究生）、郭佳佳（本科生）、范庆文（本科生）、方渝（本科生）、许钰滢（本科生）、卓阳宏（本科生）、冯可（本科生）、颜凤婷（本科生）、吴婕（本科生）、薛宇豪（本科生）、陈佳（本科生）、杨克林（本科生）
	王宗华、陈晓婷、云英子、李亚、王爱荣、叶文雨、鲁国东

	17
	评优评奖
	2021年校严家显奖学金
	张方舟（本科生）
	刘泓

	18
	评优评奖
	2021年植保英龍奖学金
	张胜男（本科生）
	李亚

	20
	评优评奖
	校研究生学业一等奖学金
	林巧霞（博士研究生）、沈林林（博士研究生）、袁颜平（硕士研究生）、刘娟（硕士研究生）、林亚琪（硕士研究生）、吕正阳（硕士研究生）、陈静（硕士研究生）、张美茹（硕士研究生）、仲浩鸣（硕士研究生）、毛鸿坤（硕士研究生）、苏美玲（硕士研究生）、张孟娇（硕士研究生）、胡艳萍（硕士研究生）
	鲁国东、王宗华、周洁、叶文雨、云英子、Stefan 01sson、王爱荣、胡红莉、陈晓婷

	21
	评优评奖
	校研究生学业二等奖学金
	田世富（博士研究生）、张瑞娜（博士研究生）、高秀琴（博士研究生）、陈小敏（博士研究生）、郭嘉媛（硕士研究生）、黄健强（硕士研究生）、申亚楠（硕士研究生）、陈辉泉（硕士研究生）、曹俊（硕士研究生）、徐虎啸（硕士研究生）、王朝露（硕士研究生）、郭萍婷（硕士研究生）、林碧蓉（硕士研究生）、安秋丽（硕士研究生）、石高升（硕士研究生）
	王宗华、鲁国东、王爱荣、刘泓、汤蔚、陈晓婷、云英子

	22
	评优评奖
	校研究生学业三等奖学金
	裴梦甜（博士研究生）、谢序泽（博士研究生）、谢家慧（博士研究生）、杜丽丽（硕士研究生）、潘舒（硕士研究生）、陈佳（硕士研究生）、范玉萍（硕士研究生）、张晨（硕士研究生）、张子欣（硕士研究生）、陈江峰（硕士研究生）、李美琴（硕士研究生）、刘胜花（硕士研究生）、陈霜（硕士研究生）、汪银平（硕士研究生）、赖坤龙（硕士研究生）、陈姝樽（硕士研究生）、陈慧林（硕士研究生）、吴倩飞（硕士研究生）、彭宝仪（硕士研究生）、戚鹏飞（硕士研究生）
	李亚、王宗华、李亚、郑文辉、王宗华、郑华坤、汤蔚、汤蔚、Stefan 01sson、叶文雨、云英子、陈庆河、周洁

	23
	评优评奖
	校本科优秀学生一等奖学金
	本科生：王思倩、范庆文、肖山娘、吴仕、郭佳佳、李望豪、方渝、许钰滢
	李亚、云英子、叶文雨

	24
	评优评奖
	校本科优秀学生二等奖学金
	本科生：张逸飞、卓阳宏、李晨阳、冯可、洪露、颜凤婷
	鲁国东、王爱荣、李亚、云英子

	25
	评优评奖
	校本科优秀学生三等奖学金
	本科生：杨乾慧、牛露雨、黄昱萌、贾淳熙、吴婕、曾敏、薛宇豪、吴欢
	张冬梅、胡红莉、云英子、王爱荣、李亚、汤蔚

	26
	科研项目
	省级大学生创新创业训练计划项目省级大学生创新创业训练计划项目
项目名称:稻瘟病菌中含BAR结构域蛋白MoHob3_的功能研究，项目编号:202010389047 
	项目负责人:曹佳颖（本科生）
	王宗华

	27
	学术论文
	SsATG8 and SsNBR1 mediated-autophagy is required for fungal development, proteasomal stress response and virulence in Sclerotinia sclerotiorum. 
Fungal Genet Biol. 2021, 157:103632.
	第一作者：张红红（博士研究生）
	王爱荣、王宗华

	28
	学术论文
	High-quality genome assembly of Pseudopestalotiopsis theae, the pathogenic fungus causing tea gray blight. 
Plant Dis. 2021, 105(11):3723-3726.
	第一作者：郑士琴（博士研究生）
	胡红莉、王宗华

	29
	学术论文
	Large-scale genome scanning within exonic regions revealed the contributions of selective sweep prone genes to host divergence and adaptation in Magnaporthe oryzae species complex. Microorganisms. 2021,9(3):562.
	第一作者：段国华（博士研究生）
	王宗华、汤蔚、郑华坤

	30
	学术论文
	Translation initiation factor eIF4E positively modulates conidiogenesis, appressorium formation, host invasion and stress homeostasis in the filamentous fungi Magnaporthe oryzae.
Front Plant Sci. 2021, 16;12:646343.
	第一作者：Wajjiha Batool （博士研究生）
	王宗华

	31
	学术论文
	eIF3k domain-containing protein regulates conidiogenesis, appressorium turgor, virulence, stress tolerance, and physiological and pathogenic development of Magnaporthe oryzae Oryzae
Front Plant Sci
. 2021 Oct 18;12:748120.
	第一作者：林莉莉 （博士研究生）
	王宗华

	32
	学术论文
	Carbon catabolite repressor MoCreA is required for the asexual development and pathogenicity of the rice blast fungus
Fungal Genet Biol. 2021，146:103496.
	第一作者：洪永河 （博士研究生）
	鲁国东、
周洁

	33
	学术论文
	Potential of cadmium resistant Burkholderia contaminans strain ZCC in promoting growth of soy beans in the presence of cadmium
Ecotoxicology and Environmental Safety 2021, 211: 111914
	并列第一作者：张瑞瑞（硕士研究生）
	刘泓

	34
	学术论文
	巨菌草根际土壤微生物群落代谢功能多样性分析。广东农业科学，2021 第48卷 第4期 P62-68
	第一作者：翁志强（本科生）
	叶文雨

	35
	专利
	发明名称:血根碱激发水稻抗性及其抗稻瘟病的应用
专利号: ZL 2020 1 1401041.3
	第一发明人：威利（博士研究生）
	王宗华

	36
	专利
	一种水稻叶片提取物在防治稻瘟病中的应用
  专利号: ZL 201811180275.2
	第二发明人：贾斯蒂斯（博士研究生）
第三发明人：林莉莉（博士研究生）
	王宗华，鲁国东













项目17
1. 项目名称： 
微生物创新创业团队
2. 申报奖种： 
科研育人业绩奖
3. 项目简介：
福建农林大学微生物创新创业团队长期坚持育人第一的原则，利用科研反哺教学，培养人才。团队积极开展大学生科研创新活动，每年选拔优秀在读本、硕、博士生，形成跨年级的人才梯度培养模式，曾获得中国青少年科技创新奖、大学生“小平科技创新团队”以及全国“挑战杯”大学生课外学术科技作品竞赛特等奖、一等奖、二等奖、三等奖、累进创新金奖、银奖和铜奖等荣誉。团队成员指导的本科生和研究生有72人（次）赴美、英、加、瑞典等合作研究和深造，还有更多学生在北京、上海、浙江大学等著名学府继续深造或工作。先后培养博士25人、硕士58人、本科生124人。其中17位正高( 7位博士生导师)、20位副高职称。35名本科生分别保研至UCI、清华大学、浙江大学、中国科学院大学、中山大学、南开大学、同济大学、厦门大学等学校深造。
团队从事生物农药研究达 40 年，长期开展了相关微生物的采集、鉴定和分类，包括菌种生物学测定、资源菌株筛选、功能评价、菌种保藏方法等，完成了功能微生物菌种编目，建立了功能微生物菌种资源库。协助企业在发酵和剂型等方面做了大量的工作，为社会和企业培养了一大批人才，促进了福建无公害农产品生产，茶叶、蔬菜产业以及乡村产业振兴等作出了贡献。先后获得国家 863、国家重点研发、国家自然科学基金、国家发改委、教育部、卫生部等项目资助，发表 SCI 论文 100 多篇，授权国际 PCT 专利 1 项、国家发明专利 40 多项，获得国家科技进步二等奖 2 项（主持、参加各 1 项），福建省科技进步一等奖 1 项、二等奖 3 项。
2021年，团队成员指导学生获2项国家级、1项省级和4项校级大学生创新创业项目，指导学生参加省级大学生课外学术科技作品竞赛获特等奖1项、一等奖2项和三等奖1项，校级大学生课外学术科技作品竞赛获特等奖2项、一等奖2项和二等奖1项。3名学生获国家奖学金、国家励志奖学金、严家显奖学金，1名学生获 “中国大学生自强之星”、福建省向上向善青年，学生以第一作者发表高质量论文12篇，3名学生获校优秀毕业论文，15位同学分别获校“三好学生”荣誉称号、校“社会工作先进个人”、校“优秀共青团员”和福建农林大学志愿服务优秀个人等荣誉称号，22名同学获校优秀学生奖学金。
4. 主要完成单位：
福建农林大学生命科学学院、植物保护学院、资源与环境学院、林学院
5. 主要完成人及其贡献：
张灵玲，关雄，陈志，吴松青，潘晓鸿，学生培养
6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
	序号
	成果类型
	成果名称
	学生姓名
	指导教师姓名

	1
	国家级大学生创新创业训练计划项目
	基于镉超富集植物的碳负载的硫化镉（CdS@C）光催化材料制备及其应用研究
	陈志轩（本科生）
	陈志

	2
	国家级大学生创新创业训练计划项目
	高温堆肥过程自由基的产生及其反应机制
	李嘉欣（本科生）
	陈志

	3
	学科竞赛获奖
	第十五届“挑战杯”福建省大学生课外学术科技作品竞赛特等奖
茶叶废弃物在污染物处理及抗菌中的资源利用化
	方云（本科生）、陈芳容（本科生）、游雨欣（本科生）、洪慈清（本科生）、桂芳择（本科生）
	关雄、
潘晓鸿

	4
	学科竞赛获奖
	第十五届“挑战杯”福建省大学生课外学术科技作品竞赛一等奖
利用植物回收环境中的镉制备高性能CdS@C光催化剂及其应用
	李嘉欣（本科生），张若澜（本科生），潘资键（本科生），黄榕（本科生），张晨（本科生），吴玲鑫（本科生），李健瑜（本科生），叶章熙（本科生）
	陈志

	5
	学科竞赛获奖
	第十五届“挑战杯”福建省大学生课外学术科技作品竞赛一等奖
	杨小祯（本科生）、陈静茹（本科生）、黄孟怡（本科生）、李艳婷（本科生）、李雨婷（本科生）
	吴松青

	6
	学科竞赛获奖
	第十五届“挑战杯”福建省大学生课外科技作品三等奖
	杨兆辉（本科生）、汪子洋（本科生）、杨文涛（本科生）、蔡瑜婷（本科生）、孟思阳（本科生）
	张灵玲

	7
	学科竞赛获奖
	校“挑战杯”特等奖
利用镉超富集植物制备的炭负载CdS光催化剂及其光催化性能研究
	李嘉欣（本科生），陈志轩（本科生），黄榕（本科生），王声韩（本科生），李健瑜（本科生），叶章熙（本科生），吴玲鑫（本科生），张若澜（本科生）
	陈志

	8
	学科竞赛获奖
	第二十三届挑战杯课外学术科技作品特等奖
	杨兆辉（本科生）、汪子洋（本科生）、杨文涛（本科生）蔡瑜婷（本科生）
	张灵玲

	9
	学科竞赛获奖
	校“挑战杯”一等奖
药物共晶的制备及其抗菌活性的研究
	方云（本科生），张晨（本科生），郑舒蕾（本科生），许义婷（本科生）
	潘晓鸿，
陈志

	10
	学科竞赛获奖
	第二十三届“挑战杯福建农林大学大学生课外学术科技作品竞赛一等奖”
 回收废水中镉制备高性能CdS@C光催化剂及其应用
	张若澜（本科生），李嘉欣（本科生），潘资键（本科生），黄榕（本科生），张晨（本科生），吴玲鑫（本科生），李健瑜（本科生），叶章熙（本科生）
	陈志

	11
	学术论文
	SCI论文
Preparation of CdS@C photocatalyst using phytoaccumulation cd recycled from contaminated wastewater
	李嘉欣（本科生），张若澜（本科生），张若澜（本科生），廖彦（本科生），熊朝斌（本科生），陈明丽（本科生）
	陈志

	12
	学术论文
	SCI论文
Preparation of carbon-supported CdS photocatalysts with high performance of dye photodegradation using cadmium-enriched Perilla frutescens biomass
	陈志轩（本科生），邢睿智（研究生），王声韩（本科生），韦丹（研究生），李嘉欣（本科生）
	陈志

	13
	学术论文
	Comparative transcriptome analysis of stage-specific changes in gene expression during larval development in Monochamus alternatus Hope
	黄静（本科生）、
郭雅洁（硕士生）、
翁小倩（硕士生）、
孙云珠（硕士生）、Rebeca Carballar-Lejarazú（硕士生）
	吴松青

	14
	学术论文
	The complete mitochondrial genome of Agelasta perplexa Pascoe(Coleoptera: Cerambycidae)
	李艳婷（本科生）、陈润凯（本科生）、贾含珠（本科生）、雷学敏（本科生）、马家毅（硕士生）
	吴松青

	15
	学术论文
	Proteolytic activation of Bacillus thuringiensis Cry3Aa toxin in red palm weevil, Rhynchophorus ferrugineus (Coleoptera: Curculionidae)
	郭雅洁（硕士生）、
孙云珠（硕士生）、
廖启辽（硕士生）、
Rebeca Carballar-Lejarazú（硕士生）、
盛亮菁（硕士生）、王绍震（本科生）、
	吴松青

	16
	学术论文
	The complete mitochondrial genome of Phloeosinus perlatus Chapuis (Coleoptera:  Scolytinae)
	翁小倩（硕士生）、
王绍震（本科生）、
何欢（本科生）、
翁明清（硕士生）、张明慧（硕士生）、
	吴松青

	17
	学术论文
	The complete mitochondrial genome of Batocera lineolata Chevrolat, 1852 (Coleoptera: Cerambycidae)
	孙云珠（硕士生）、
盛亮菁（硕士生）、
黄静（本科生）、周彤（本科生）、马家毅（硕士生）
	吴松青

	18
	学术论文
	The complete mitochondrial genome of Trictenotoma davidi Deyrolle, 1875 (Coleoptera: Trictenotomidae).
	盛亮菁（硕士生）、周彤（本科生）、石增增（本科生）、潘旭飞（本科生）、翁小倩（硕士生）、马家毅（硕士生）
	吴松青

	19
	优秀本科毕业论文（设计）
	利用镉富集生物炭制备的CdS@C光催化剂及其染料降解性能研究
	陈志轩（本科生）
	陈志

	20
	优秀本科毕业论文（设计）
	《纳米抑菌材料的合成及其对茶拟盘多毛孢的抑菌活性》被评为福建农林大学2021届本科优秀毕业论文(设计)
	游雨欣（本科生）
	潘晓鸿

	21
	优秀本科毕业论文（设计）
	福建农林大学2021届本科生
优秀毕业论文
	杨文涛（本科生）
	张灵玲

	22
	其他各类评优评奖
	中国大学生自强之星
	方云（本科生）
	关雄、
潘晓鸿

	23
	其他各类评优评奖
	国家励志奖学金
	方云（本科生）、洪慈清（本科生）
	关雄、
潘晓鸿

	24
	其他各类评优评奖
	2018-2019学年国家励志奖学金
	黄榕（本科生）
	陈志

	25
	其他各类评优评奖
	严家显奖学金
	方云（本科生）
	潘晓鸿

	26
	其他各类评优评奖
	2017-2018学年校三好学生
	[bookmark: OLE_LINK42][bookmark: OLE_LINK43]李嘉欣（本科生）
	陈志

	27
	其他各类评优评奖
	2020-2021年“校三好学生”
	陈红（博士生）
	张灵玲

	28
	其他各类评优评奖
	福建农林大学三好学生
	桂芳泽（本科生）
	潘晓鸿
















项目18 
1. 项目名称：植物遗传与生物技术团队

2. 申报奖种：科研育人业绩奖

3. 项目简介：本团队从事植物遗传学相关理论、方法和应用研究。以水稻、烟草、茄子、马铃薯和中草药等为研究对象，开展分子标记开发、基因型检测、基因定位、基因克隆、基因功能分析、生物数据分析、软件开发等研究。团队研究方向具有明显服务区域社会经济的针对性，且基础研究与应用研究并重，重视学科交叉，特色明显。2018-2021年，本团队在研的国家级纵向项目5项，省部级项目5项，横向项目5项，总经费达1504万元。团队教师重视人才培养，引导学生树立正确的政治方向和价值取向，培养学生至诚报国的理想追求和敢为人先的科学精神。在新时代创新型高素质人才培养背景下，积极探索科研育人模式，创建了以学生为主体，从科研兴趣、科研导师、科研平台、科研交流和科研实践等五个维度的育人体系，激发学生的主动性，开发学生的创新思维，提升学生的实践能力。以此同时，积极培养学生的写作和交流能力，组织召开中缅水稻育种技术与人才培养合作论坛，组织团队师生参加遗传学各类学术论坛，带领学生科技下乡，将论文写到祖国大地上。团队每年在读博士和硕士研究生达30余人，吸纳近20名本科生开展毕业论文研究。以学生主体的育人体系，充分发挥了团队科研育人的功能，使科研与育人互促共进、协同发展。在该育人体系下，依托团队教师的科研平台和项目，学生的能动性和自主性被充分激发，科研创新能力得到显著提升。在2018-2021年间，本团队以本科生为第一完成人获得全国大学生生命科学竞赛国家级三等奖1项和福建赛区三等奖1项；获全国大学生生命科学创新创业大赛三等奖1项；以研究生为第一作者发表的论文达15篇，其中博士生为第一作者的SCI论文有5篇，以硕士生为第一作者的SCI论文6篇，权威或核心期刊论文4篇。同时，以本科生第一作者或参与发表的论文共6篇，获科技下乡省级和校级优秀实践团队2支。

4. 主要完成单位：生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：谢小芳，吴为人，陈观水，胡杰，郑燕，官华忠

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
附件1：学科竞赛获奖证书（水稻去甲基化酶基因Ros1a在细条病抗性中的调控作用研究）
附件2：学科竞赛获奖证书（水产品加工副产物原位转酯化制备生物柴油及废渣再利用研究）
附件3：学科竞赛获奖证书（酯酶催化微藻油脂制备生物柴油研究）
附件4：SCI论文 （Pooled mapping of quantitative trait loci conferring male sterility-conditioned glume split in rice (Oryza sativa)，Plant Breeding，2018, 137:848-856.） 
附件5：SCI论文（Genome-wide identification and expression analysis of the PHD-finger gene family in Solanum tuberosum），PLoS ONE，2019，14(12):e0226964.） 
附件6: SCI论文 （Determination of absorption dose in chemical mutageneis in plants，PLOS one, 2019, DOI: 10.1371/journal.pone.0210596）
附件7: SCI论文 （Genome-wide identification and expression analysis of the class III peroxidase gene family in potato (Solanum tuberosum L.). Frontiers in Genetics, 2020, December 3, 11:593577.）
附件8 : SCI论文 ( Mapping of QTLs conferring high grain length-breadth relative expansion during cooking in rice cultivar Paw San Hmwe, Breeding Science, 2020, doi: 10.1270/jsbbs.20040.)
附件9: SCI论文 (PendoTMBase: a database for plant endogenous target mimics. Interdisciplinary Sciences: Computational Life Sciences, 2020, 9; https://doi.org/10.1007/s12539-020-00396-2)
附件10: SCI论文 (Phylogenetic relationship of plant MLO genes and transcriptional response of MLO genes to Ralstonia solanacearum in tomato. Genes, April 2020, 11: 487; doi:10.3390/genes11050487)

附件11: SCI论文 (Development of InDel markers of Bph3 and pyramiding of four brown planthopper resistance genes into an elite rice variety. Molecular Breeding, 2020, 40: 95; https://doi.org/10.1007/s11032-020-01175-z)
附件12 : SCI论文 (Genome-Wide Analysis of the G2-Like Transcription Factor Genes and Their Expression in Different Senescence Stages of Tobacco (Nicotiana tabacum L.). Frontiers in Genetics, 2021, 12:626352.)
附件13 : SCI论文 (Genome-Wide Analysis of the G2-Like Transcription Factor Genes and Their Expression in Different Senescence Stages of Tobacco (Nicotiana tabacum L.). Frontiers in Genetics, 2021, 12:626352. )
附件14: SCI论文 (Integrative Analyses of Biochemical Properties and Transcriptome Reveal the Dynamic Changes in Leaf Senescence of Tobacco (Nicotiana tabacum L.). Frontiers in Genetics, 2021, 12:790167.)
附件15 : 核心论文(利用微卫星标记分析国内外茄子种质资源的遗传多样性，分子植物育种，2018.12（22）：7395-7402)
附件16 : 核心论文 (烟草SSR标记的电子遗传定位. 分子植物育种, 2018, 016(011):3622-3628.)
附件17 : 核心论文 (利用SSR标记对水稻7组衍生品种的遗传多样性分析，福建农林大学（自然科学版），2020，49(3):289-294)
附件18 : 核心论文 (黄花倒水莲毛状根诱导及其愈伤组织总皂苷的测定，中药材，2020，43（9）：2099-2102)
附件19: 核心论文 (烟草bZIP基因家族的鉴定及其在不同成熟度烟叶中的表达分析，中国烟草学报，2021, 27(2):53-64.)
附件20: 权威论文 (20种中药基原植物鲨烯合酶基因的生物信息学分析，中草药，2021，52（3）：838-844)
附件21: 实践团队评优评奖 (2019年福建农林大学暑假“三下乡”社会实践优秀团队（赴漳州市南靖县实践队）
附件22: 实践团队评优评奖 (福建农林大学生命科学学院创新三农调研队（2020年度校级和省级优秀团队）
附件23：实践团队项目（福建农林大学2021年推荐省级大学生创新创业 训练计划项目“重瓣铁线莲的毛状根诱导培养 体系建立及药用成分测定”）
附件24：实践团队项目（福建农林大学2020年推荐省级大学生创新创业 训练计划项目“绞股蓝的毛状根诱导及皂苷测定”）
附件25：研究生学业奖学金（福建农林大学研究生学业奖学金 2018、2019 和 2021 年度，一等奖、二等奖、三等奖）
附件26：本科生奖学（福建农林大学优秀学生奖学金，二等奖，三等奖）
附件27：其他各类评优评奖（福建农林大学社会工作先进个人，2019 和 2020 年度）
附件28：其他各类评优评奖（各类院级奖励）
















项目19 
12. 项目名称：福建省食用菌工程技术研究中心团队

13. 申报奖种：科研育人业绩奖

14. 项目简介：本团队现有科技人员11名，其中教授5人、副教授5人、讲师1人，具有博士学位9人，受聘为国家食用菌产业技术体系岗位专家1人、省食用菌产业技术体系岗位专家3人，享受政府特殊津贴的专家1人，福建省高层次人才4人，博士生7人，硕士生65人。本团队长期致力于食用菌基因组学、分子生物学、基因工程、遗传育种、保健功能与功效机理、工厂化栽培技术、采后处理与加工、病虫害防控等领域的研究，承担或参加了国家重大基础研究计划（973）、国家自然科学基金、国家科技支撑计划课题、国家重点研发项目、公益性行业科技专项、农业农村部948项目、国家发改委示范工程等重大研究项目，研究成果获得国家及省（部）级科技进步奖10项，培育工厂化栽培专用品种16个、获得国家发明专利34项、制订标准5项、发表学术论文近三百篇。团队在2018年-2021年间指导学生参与发表论文90余篇、省级优秀专业硕士学位论文1篇，校级优秀博硕士学位论文5篇。研究生是中共党员23人，研究生在读时间，除科研成绩出众外，德智体美劳得到全面发展。在校期间，获得校一等奖学金的有8人次，校二等奖学金的有5人次，获得校三等奖金的有14人次，获得国家奖学金的有1人，严家显奖学金有2人。团队学生多人被授予“校先进个人”、校级“优秀共青团员”、校级“优秀学生干部”、校级“三好学生”、院级“优秀共青团员”、院级“优秀志愿者”等称号；积极担任班级干部和研究生会干部；积极参加“创新创业大赛”、“篮球赛”等比赛。

15. 主要完成单位：生命科学学院

16. 主要完成人及其贡献：谢宝贵（25%），团队负责人，全面负责团队建设与各项事务；吴小平（15%），食药用菌优质品种选育；江玉姬（15%），食用菌贮藏保鲜与加工；温志强（15%），食用菌致病机理研究；傅俊生（5%），食药用菌功能机理研究；邓优锦（5%），食用菌遗传育种；刘新锐（5%），食用菌资源分类与鉴定；刘芳（5%），科研项目管理、食用菌病虫害防控；陶永新（5%），食用菌生理与发育；陈炳智（5%），实验室日常管理、食用菌贮藏保鲜与加工。

17. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
①科研育人成果（含论文、学科竞赛获奖等）
②团队2018-2021年期间部分学生学业奖励情况
③团队2018-2021年期间部分学生评优评先情况
④团队2018-2021年期间学生担任学生干部情况
⑤团队2018-2021年期间学生参加比赛情况
⑥团队2018-2021年期间部分学生就业情况
⑦团队2018-2021年期间研究生为中共党员名单













项目20
项目名称：生物学专业创新型人才培养团队
1. 申报奖种：科研育人奖
2. 项目简介：
教育部发布《高校思想政治工作质量提升工程实施纲要》，提出要建立科研育人质量提升体系，发挥科研育人功能，引导师生树立正确的政治方向、价值取向、学术导向，培养师生至诚报国的理想追求、敢为人先的科学精神、开拓创新的进取意识和严谨求实的科研作风。
本团队把“培养人”作为根本任务，把人才培养的质量和效果作为检验自身工作的根本标准。教育引导学生“坚定理想信念、厚植爱国主义情怀、加强品德修养、增长知识见识、培养奋斗精神、增强综合素质”。“不积跬步，无以至千里；不积小流，无以成江海”，科研团队的发展一般需要经历组建、磨合、成熟等阶段，本团队重在强化学生科研思维的培育、科研方法的训练和科研能力的培养，坚持以研促教、以研促学、以研促赛和以研促实践，使科研与现有教育教学、教研教改、专业技能竞赛和社会实践进行有效对接，将科研训练与课堂教育有机结合，促进科研反哺教学、教学与科研有效互动，培养学生的科研素养与科学思维，提升学生创新及自主研究能力，形成研究型教学、探索式学习、个性化培养的教学特色，着力提高人才培养质量。不仅让学生在科研中感受到科研的魅力、提高创新科研能力的同时，而且能够引导学生积极参加各类竞赛、社会实践活动和提高学业。
本团队坚持立德树人、潜心教书育人，牢记为党育人、为国育才的初心和使命，不断创新人才培养模式。从“党建与创新团队文化”、“多元化培养体系建设”、“提高专业实践能力”三个方面展开探索与实践，科学地梳理出的细胞生物学专业人才培养新模式，取得显著成效。

3. 主要完成单位：生命科学学院；海洋学院；农学院

4. 主要完成人及其贡献：
张惠莹：主要负责本科生学科竞赛、优秀毕业论文、学生评优评、发表论文和申请专利指导等；
秦源：主要负责研究生和本科生科研、竞赛和发表论文；
赵超：主要负责研究生和本科生学科竞赛、学生评奖评优；
刘建：主要负责研究生和本科生科研、竞赛和发表论。
5. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
2018-2021年取得的部分科研育人业绩177项，包括：（1）科研成果转化教学内容建设2项。（2）国内外学术交流项目和研讨会7项。（3）校级优秀毕业论文（2021年，8篇）：博士优秀毕业论文2篇、硕士优秀毕业论文4篇、本科优秀毕业论文2篇。（4）大学生创新创业训练项目11项：国家级3项；省级6项；校级2项。（5）科研成果14项：SCI论文7篇，其中TOP期刊有3篇，2021年发表的SCI二区论文被引用次数为7次，其中被TOP期刊引用2次；DOAJ收录1篇；国家发明专利1项；国内外学术重要会议论文摘要4篇，其中1篇国际会议论文发表再Free Radical Biology and Medicine，影响因子: 7.376，该期刊为TOP期刊。（6）各类科研竞赛、英语竞赛、知识竞赛和体育竞赛获奖 45项。（7）国家奖学金、校级奖学金及其他奖学金47项。（8）评奖评优（39项）、高语言水平（4项）。（9）大约80%学生选择继续深造。





































项目21 
1. 项目名称：食用菌成果转化与服务助产业发展

2. 申报奖种：科研成果与社会服务贡献奖

3. 项目简介：本项目整合校菌物研究中心的科技力量形成省级团队2个、校级团队1个以及团队成员个人省、市级科技特派员对我省食用菌特色（优势）产区开展社会服务，以产业链薄弱环节为突破口，将团队成员获得的4项国家发明专利、2件软作著作权进行了有偿转让，填补了产业链薄弱环节，形成优势产业，助力产业发展。本项目累计有偿转让66万元、获得项目资助到位经费143万元（含校服务团队20万元和省级服务团队12万元），产生社会经济效益5320.9万元。
4. 主要完成单位：福建农林大学生命科学学院

5. 主要完成人及其贡献：温志强（5%）、谢宝贵（13%）、江玉姬（13%）、傅俊生（19%）、吴小平（13%）、邓优锦（13%）、刘新锐（8%）、刘芳（8%）、陈炳智（4%）、陶永新（4%）

6. 主要知识产权及代表性论文专著等支撑材料目录：
（1）一种高产绣球菌菌丝体发酵培养基及制备方法 专利转让
（2）一种水溶性木耳黑色素的制备方法  专利转让
（3）一种促进粗毛纤孔菌菌丝生长和产孢外多糖的发酵培养基  专利转让
（4）一种白色茶树菇及其分子标记及鉴定方法  专利转让
（5）固体微生物菌剂自动配料管理系统V1.0  软件著作转让
（6）食药用菌育种与栽培条件控制系统V1.0  软件著作转让
（7）食用菌新品种选育与示范 项目
（8）金针菇和真姬菇工厂化专用品种选育  项目
（9）工厂化金什菇和真姬菇自主知识产权新品种培育和产业化应用  项目 
（10）蛹虫草高产优质新品种选育  项目
（11）灵芝提质增效技术研究集成  项目
（12）武夷茶枝代料栽培灵芝   项目
（13）银耳液体菌种高产栽培技术熟化合作  
（14）香菇工厂化专用配方研究  
[bookmark: _GoBack]（15）一种香菇发酵冻干粉（AHCC-1）的α-葡聚糖含量与免疫增强活性测定
